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Map and Sequence File	  Lot# 100164

Sequence:
TTCCACACTGACTAAAAGGGTCTGAGGGATCTCTAGTTACCAGAGTCACACAACAGACGGGCACACACTACTTGAAGCACTCAAGGCAAGCTTTATTGAGGCTTAAGCAGTGGGTTCCCTAGTTAGCCAGAGAGCTCCCAGGCTCAGATCTGGTCTAACCAGAGAGACCCAGTACAGGCAAAAAGCAGCTGCTTATATGCAGCATCTGAGGGCTCGCCACTCCCCAGTCCCGCCCAGGCCACGCCTCCCTGGAAAGTCCCCAGCGGAAAGTCCCTTGTAGCAAGCTCGATGTCAGCAGTTCTTGAAGTACTCCGGATGCAGCTCTCGGGCCACGTGATGAAATGCTAGGCGGCTGTCAAACCTCCACTCTAACACTTCTCTCTCAGGGTCATCCATTCCATGCAGGCTCACAGGGTGTAACAAGCTGGTGTTCTCTCCTTTATTGGCCTCTTCTACCTTATCTGGCTCAACTGGTACTAGCTTGTAGCACCATCCAAAGGTCAGTGGATATCTGACCCCTGGCCCTGGTGTGTAGTTCTGCCAATCAGGGAAGTAGCCTTGTGTGTGGTAGATCCACAGATCAAGGATATCTTGTCTTCTTTGGGAGTGAATTAGCCCTTCCAGTCCCCCCTTTTCTTTTAAAAAGTGGCTAAGATCTACAGCTGCCTTGTAAGTCATTGGTCTTAAAGGTACCTGAGGTGTGACTGGAAAACCCACCTCTTCCTCCTCTTGTGCTTCTAGCCAGGCACAAGCAGCATTGTTAGCTGCTGTATTGCTACTTGTGATTGCTCCATGTTTTTCTAGGTCTCGAGATACTGCTCCCACCCCATCTGCTGCTGGCTCAGCTCGTCTCATTCTTTCCCTTACAGCAGGCCATCCAATCACACTACTTTTTGACCACTTGCCACCCATCTTATAGCAAAATCCTTTCCAAGCCCTGTCTTATTCTTCTAGGTATGTGGCGAATAGCTCTATAAGCTGCTTGTAATACTTCTATAACCCTATCTGTCCCCTCAGCTACTGCTATGGCTGTGGCATTGAGCAAGTTAACAGCACTATTCTTTAGTTCCTGACTCCAATACTGTAGGAGATTCCACCAATATTTGAGGGCTTCCCACCCCCTGCGTCCCAGAAGTTCCACAATCCTCGTTACAATCAAGAGTAAGTCTCTCAAGCGGTGGTAGCTGAAGAGGCACAGGCTCCGCAGATCGTCCCAGATAAGTGCTAAGGATCCGTTCACTAATCGAATGGATCTGTCTCTGTCTCTCTCTCCACCTTCTTCTTCTATTCCTTCGGGCCTGTCGGGTCCCCTCGGGATTGGGAGGTGGGTCTGAAACGATAATGGTGAATATCCCTGCCTAACTCTATTCACTATAGAAAGTACAGCAAAAACTATTCTTAAACCTACCAAGCCTCCTACTATCATTATGAATAATTTTATATACCACAGCCAATTTGTTATGTTAAACCAATTCCACAAACTTGCCCATTTATCTAATTCCAATAATTCTTGTTCATTCTTTTCTTGCTGGTTTTGCGATTCTTCAATTAAGGAGTGTATTAAGCTTGTGTAATTGTTAATTTCTCTGTCCCACTCCATCCAGGTCATGTTATTCCAAATCTGTTCCAGAGATTTATTACTCCAACTAGCATTCCAAGGCACAGCAGTGGTGCAAATGAGTTTTCCAGAGCAACCCCAAATCCCCAGGAGCTGTTGATCCTTTAGGTATCTTTCCACAGCCAGGATTCTTGCCTGGAGCTGTTTGATGCCCCAGACTGTGAGTTGCAACAGATGCTGTTGCGCCTCAATAGCCCTCAGCAAATTGTTCTGCTGCTGCACTATATCAGACAATAATTGTCTGGCCTGTACCGTCAGCGTCATTGACGCTGCGCCCATAGTGCTTCCTGCTGCTCCCAAGAACCCAAGGAACAAAGCTCCTATTCCCACTGCTCTTTTTTCTCTCTGCACCACTCTTCTCTTTGCCTTGGTGGGTGCTACTCCTAATGGTTCAATTTTTACTACTTTATATTTATATAATTCACTTCTCCAATTGTCCCTCATATCGCCTCCTCCAGGTCTGAAGATCTCGGACCCATTGTTGTTATTACCACCATCTCTTGTTAATAGCAGCCCAGTAATATTTGATGAACATCTAATTTGTCCACTGATGGGAGGGGCATACATTGCTTTTCCTACTTCCTGCCACATGTTTATAAATTGTTTTATTCTGCATGGGAGTGTGATTGTGTCACTTCCTTCAGTGTTATTTGACCCTTCAGTACTCCAAGTACTATTAAACCAAGTACTATTAAACAGTTGTGTTGAATTACAGTAGAAAAATTCCCCTCCACAATTAAAACTGTGCGTTACAATTTCTGGGTCCCCTCCTGAGGATTGCTTAAAGATTATTGTTTTATTATTTCCAAATTGTTCTCTTAATTTGCTAGCTATCTGTTTTAAAGTGGCATTCCATTTTGCTCTACTAATGTTACAATGTGCTTGTCTCATATTTCCTATTTTTCCTATTGTAACAAATGCTCTCCCTGGTCCCCTCTGGATACGGATACTTTTTCTTGTATTGTTGTTGGGTCTTGTACAATTAATTTCTACAGATGTGTTCAGCTGTACTATTATGGTTTTAGCATTGTCTGTGAAATTGGCAGATCTAATTACTACATCTTCTTCTGCTAGACTGCCATTTAACAGCAGTTGAGTTGATACTACTGGCCTGATTCCATGTGTACATTGTACTGTGCTGACATTTGTACATGGTCCTGTTCCATTGAACGTCTTATTATTACATTTTAGAATCGCAAAACCAGCCGGGGCACAATAATGTATGGGAATTGGCTCAAAGGATACCTTTGGACAGGCCTGTGTAATGACTGAGGTGTTACAACTTATCAACCTATAGCTGGTATTATCTATTGGTACTATATCAAGTTTATAAAAGAATGCATATTCTTTCTGCACCTTATCTCTTATGCTTGTGCTGATATTGAAAGAGCAGTTTTTTATCTCTCCTTTCTCCATTATCATTCTCCCGCTACTACTATTGGTATTAGTATCATTCTTCAAATCAGTGCACTTTAAACTAACACAGAGTGGGGTTAATTTTACACATGGCTTTAGGCTTTGATCCCATAAACTGATTATATCCTCATGCATCTGTTCTACCATGTCATTTTTCCACATGTTAAAATTTTCTGTCACATTTACCAATACTACTTCTTGTGGGTTGGGGTCTGTGGGTACACAGGCATGTGTGGCCCAAACATTATGTACCTCTGTATCATATGCTTTAGCATCTGATGCACAAAATAGAGTGGTGGTTGCTTCCTTCCACACAGGTACCCCATAATAGACTGTGACCCACAATTTTTCTGTAGCACTACAGATCATCAATATCCCAAGGAGCATGGTGCCCCATTTCCACCCCCATCTCCACAAGTGCTGATACTTCTCCTTCACTCTCATTGCCACTGTCTTCTGCTCTTTCTATTAGTCTATCAATTAACCTGTCTATTTTTCTTTGTCTTAATATTTTCCTATATTCTATGATTACTATGGACCACACAACTATTGCTATTATTATTGCTACTACTAATGCTACTATTGCTACTATTATAGGTTGCATTACATGTACTACTTACTGCTTTGATAGAGAAGCTTGATGAGTCTGACTGTTCTGATGAGCTCTTCGTCGCTGTCTCCGCTTCTTCCTGCCATAGGAGATGCCTAAGGCTTTTGTCATGAAACAAACTTGGCAATGAAAGCAACACTTTTTACAATAGCAATTGGTACAAGCAGTTTTAGGCTGACTTCCTGGATGCTTCCAGGGCTCTAGTCTAGGATCTACTGGCTCCATTTCTTGCTCTCCTCTGTCGAGTAACGCCTATTCTGCTATGTCGACACCCAATTCTGAAATGGATAAACAGCAGTTGTTGCAGAATTCTTATTATGGCTTCCACTCCTGCCCAAGTATCCCCGTAAGTTTCATAGATATGTTGTCCTAAGTTATGGAGCCATATCCTAGGAAAATGTCTAACAGCTTCACTCTTAAGTTCCTCTAAAAGCTCTAGTGTCCATTCATTGTATGGCTCCCTCTGTGGCCCTTGGTCTTCTGGGGCTTGTTCCATCTGTCCTCTGTCAGTTTCCTAACACTAGGCAAAGGTGGCTTTATCTGTTTTGGTTTTATTAATGCTGCTAGTGCCAAGTACTGTAGAGATCCTACCTTGTTATGTCCTGCTTGATATTCACACCTAGGACTAACTATACGTCCTAATATGGTATTTCTTATAGCAGATTCTGAAAAACAATCAAAATAGTGCAGATGAATTAGTTGGTCTGCTAGGTCAGGGTCTACTTGTGTGCTATATCTCTTTTTCCTCCATTCTATCGAGACTCCCTGACCCAAATGCCAGTCTCTTTCTCCTGTATGCAGACCCCAATATGTTGTTATTACTAATTTAGCATCCCCTAGTGGGATGTGTACTTCTGAACTTATTTTTGGATTAGTACTTTCATAGTGATGTCTATAAAACCAGTCCTTAGCTTTCCTTGAAATATACATATGGTGTTTTACTAATCTTTTCCATGTGTTAATCCTCATCCTGTCTACTTGCCACACAATCATCACCTGCCATCTGTTTTCCATAATCCCTGATGATCTTTGCTTTTCTTCTTGGCACTACTTTTATGTCACTATTATCTTGTATTACTACTGCCCCTTCACCTTTCCAGAGGAGCTTTGCTGGTCCTTTCCAAACTGGATCTCTGCTGTCCCTGTAATAAACCCGAAAATTTTGAATTTTTGTAATTTGTTTTTGTAATTCTTTAGTTTGTATGTCTGTTGCTATTATGTCTACTATTCTTTCCCCTGCACTGTACCCCCCAATCCCCCCTTTTCTTTTAAAATTGTGGATGAATACTGCCATTTGTACTGCTGTCTTAAGATGTTCAGCCTGATCTCTTACCTGTCCTATAATTTTCTTTAATTCTTTATTCATAGATTCTATTACTCCTTGACTTTGGGGATTGTAGGGAATGCCAAATTCCTGCTTGATCCCCGCCCACCAACAGGCGGCCTTAACTGTAGTACTGGTGAAATTGCTGCCATTGTCTGTATGTACTGTTTTTACGGGCCATCTTCCTGCTAATTTTAAGAGGAAGTATGCTGTTTCTTGCCCTGTCTCTGCTGGAATTACTTCTGCTTCTATATATCCACTGGCTACATGAACTGCTACCAAGATAACTTTTCCTTCTAAATGTGTACAATCTAGCTGCCATATTCCTGGGCTACAGTCTACTTGTCCATGCATGGCTTCCCCTTTTAGCTGACATTTATCACAGCTGGCTACTATTTCTTTTGCTACTACAGGTGGTAGGTTAAAATCACTAGCCATTGCTCTCCAATTACTGTGATATTTCTCATGTTCTTCTTGGGCCTTATCTATTCCATCTAAAAATAGTACTTTCCTGATTCCAGCACTGACCAATTTATCTACTTGTTCATTTCCTCCAATTCCTTTGTGTGCTGGTACCCATGCCAGGTAGACTTTTTCCTTTTTTATTAACTGCTCTATTATTTGACTGACTAACTCTGATTCACTCTTATCTGGTTGTGCTTGAATGATTCCCAATGCATATTGTGAGTCTGTCACTATGTTTACTTCTAATCCCGAATCCTGCAAAGCTAGATGAATTGCTTGTAACTCAGTCTTCTGATTTGTTGTGTCCGTTAGGGGGACAACTTTTTGTCTTCCTCTGTCAGTTACATATCCTGCTTTTCCTAATTTAGTTTCCCTATTGGCTGCCCCATCTACATAGAAAGTTTCTGCTCCTATTATGGGTTCTTTCTCTAACTGGTACCATAACTTCACTAAGGGAGGGGTATTGACAAACTCCCACTCAGGAATCCAGGTGGCTTGCCAATACTCTGTCCACCATGCTTCCCATGTTTCCTTTTGTATGGGTAATTTAAATTTAGGAGTCTTTCCCCATATTACTATGCTTTCTGTGGCTATTTTTTGTACTGCCTCTGTTAATTGTTTCACATCATTAGTGTGGGCACCCTTCATTCTTGCATACTTTCCTGTTTTCAGATTTTTAAATGGCTCTTGATAAATTTGATATGTCCATTGGCCTTGCCCCTGCTTCTGTATTTCTGCTATTAAGTCTTTTGATGGGTCATAATACACTCCATGTACTGGTTCTTTTAGAATCTCCCTGTTTTCTGCCAGTTCTAGCTCTGCTTCTTCTGTTAGTGGTACTACTTCTGTTAGTGCTTTGGTTCCCCTAAGAAGTTTACATAATTGCCTTACTTTAATCCCTGCATAAATCTGACTTGCCCAATTCAATTTTCCCACTAATTTCTGTATGTCATTGACAGTCCAGCTGTCCTTTTCTGGCAGCACTATAGGCTGTACTGTCCATTTATCAGGATGGAGTTCATAACCCATCCAAAGGAATGGAGGTTCTTTCTGATGTTTTTTGTCTGGTGTGGTAAATCCCCACCTCAACAGATGTTGTCTCAGTTCCTCTATTTTTGTTCTATGCTGCCCTATTTCTAAGTCAGATCCTACATACAAATCATCCATGTATTGATAGATGACTATGTCTGGATTTTGTTTTCTAAAAGGCTCTAAGATTTTTGTCATGCTACACTGGAATATTGCTGGTGATCCTTTCCATCCCTGTGGAAGCACATTGTACTGATATCTAATCCCTGGTGTCTCATTGTTTATACTAGGTATGGTAAATGCAGTATACTTCCTGAAGTCTTTATCTAAGGGAACTGAAAAATATGCATCGCCCACATCCAGTACTGTTACTGATTTTTTCTGTTTTAACCCTGCAGGATGTGGTATTCCTAATTGAACTTCCCAGAAATCTTGAGTTCTCTTATTAAGTTCTCTGAAATCTACTAATTTTCTCCATTTAGTACTGTCTTTTTTCTTTATGGCAAATACTGGAGTATTGTATGGATTTTCAGGCCCAATTTTTGAAATTTTTCCTTCCTTTTCCATTTCTGTACAAATTTCTACTAATGCTTTTATTTTTTCTTCTGTCAATGGCCACTGTTTAATTCTTGGGCCATCCACTCCTGGCTTTAATTTTACTGGTACAGTTTCAATAGGACTAATGGGAAAATTTAAAGTGCAACCAAGCTGAGTCATCAGATTCCTTCCAATTACATTGGCAGGTGTAGGTCCTACTAATACTGTACCTATAACCTTATGTCCACAGATTTCTATGGGTACCTGCTCATACTGTTTCACCCTGACAAAACCCCCAATTCCCCCTATCAATTTTGGTGTCCATCTTCCTGGCAAATCTAGGTCTTCAAATACTGTATCATCTGCTCCTGTATCTAATAAAGCTTCCCTTATTTGCCCCGCTATCTTTATTGTGACGAAGGGTCGTTGCCAAAGAGTGATTTGAGGGAGGCTAAAGGATACAGTTCCTTGTCTATCGGCTCCTGCTTCTGAGGGGGAGTTGTTGTCCCCTCCCCAAACCTGAAGCTCTCCTCTGGTGGGGCTGATGGCTCTGGTCTGCTCTGCTCTGCACTGCTCTGAAGGAAATTCCCTGGCCTTCCCTTGTAGGAAGGCCAGATCTTCCCTAAAAAATTAACCTGTCTTTCAGTGCAATCTCTCATTTGGTGTCCTTTTTTTCCACATTTCCAACAGCCCTTTTTCCTAGGGGCTCCGCAATTTTTGGCTATGTGCCCTTCTTTGCCACAATTGAAACACTTAACAGTCTTTCTTTGGTTCCTAAAATTGCCTTTCTGTATCATTATGGTAGCTGGATTTGTTACTTGGCTCATTGCTTCAGCCAAAACTCTTGCTTTATGGCCGGGTCCCCCCACTCCCTGACATGCTGTCATCATTTCTTCTAGTGTCGCTCCTGGTCCCAATGCTTTTAAAATAGTCTTACAATCTGGGTTCGCATTTTGGACCAACAAGGTTTCTGTCATCCAATTTTTTACCTCTTGTGAAGCTTGCTCGGCTCTTAGAGTTTTATAGAATCGGTCTACATAGTCTCTAAAGGGTTCCTTTGGTCCTTGTCTTATGTCCAGAATGCTGGTAGGGCTATACATTCTTACTATTTTATTTAATCCCAGGATTATCCATCTTTTATAGATTTCTCCTACTGGGATAGGTGGATTATGTGTCATCCATCCTATTTGTTCCTGAAGGGTACTAGTAGTTCCTGCTATGTCACTTCCCCTTGGTTCTCTCATCTGGCCTGGTGCAATAGGCCCTGCATGCACTGGATGCAATCTATCCCATTCTGCAGCTTCCTCATTGATGGTCTCTTTTAACATTTGCATGGCTGCTTGATGTCCCCCCACTGTGTTTAGCATGGTATTTAAATCTTGTGGGGTGGCTCCTTCTGATAATGCTGAAAACATGGGTATTACTTCTGGGCTGAAAGCCTTCTCTTCTACTACTTTTACCCATGCATTTAAAGTTCTAGGTGATATGGCCTGATGTACCATTTGCCCCTGGAGGTTCTGCACTATAGGGTAATTTTGGCTGACCTGGCTGTTGTTTCCTGTGTCAGCTGCTGCTTGCTGTGCCTTTTTCTTACTTTTGTTTTGCTCTTCCTCTATCTTATCTAAGGCTTCCTTGGTGTCTTTTACATCTATCCTTTGATGCACACAATAGAGGACTGCTATTGTATTATATAATGATCTAAGTTCTTCTGATCCTGTCTGAAGGGATGGTTGTAGCTGTCCCAGTATTTGTCTACAGCCTTCTGATGTCTCTAAAAGGCCAGGATTAACTGCGAATCGTTCTAGCTCCCTGCTTGCCCATACTATATGTTTTAGTTTATATTGTTTCTTTCCCCCTGGCCTTAACCGAATTTTTTCCCATTTATCTAATTCTCCCCCGCTTAATACCGACGCTCTCGCACCCATCTCTCTCCTTCTAGCCTCCGCTAGTCAAAATTTTTGGCGTACTCACCAGTCGCCGCCCCTCGCCTCTTGCCGTGCGCGCTTCAGCAAGCCGAGTCCTGCGTCGAGAGATCTCCTCTGGCTTTACTTTCGCTTTCAAGTCCCTGTTCGGGCGCCACTGCTAGAGATTTTCCACACTGACTAAAAGGGTCTGAGGGATCTCTAGTTACCAGAGTCACACAACAGACGGGCACACACTACTTTGAGCACTCAAGGCAAGCTTTATTGAGGCTTAAGCAGTGGGTTCCCTAGTTAGCCAGAGAGCTCCCAGGCTCAGATCTGGTCTAACCAGAGAGACCCAGTACAGGCAAAAAGCAGCTGCTTATATGTAGCATCTGAGGGCTCGCCACTCCCCAGTCCCGCCCAGGCCACACCTCCCTGGAAAGTCCCCAGCGGAAAGTCCCTTGTAGAAAGCTCGATGTCAGCAGTCTTTGTAGTACTCCGGATGCAGCTCTCGGGCCATGTGACGAAATGCTAGGAGGCTGTCAAACTTCCACACTAATACTTCTCCCTCCGGGTCCTCCATCCCATGCTGGCTCATAGGGTGTAACAAGCTGTTGTTCTCTCCTTCATTGGCCTCTTCTACTTGCTCTGGTTCAACTGGTACTAACTTGAAGCACCATCCAAAGGTCAGTGGATATCTGATCCCTGGCCCTGGTGTGTAGTTCTGCCAATCAGGGAAGTAGCCTTGTGTGTGGTAGATCCACAGATCAAGGATCTCTTGTCTTTTTTGGGACCAAATTAGCCCTTCCAGCCTTTCCTGGTGTAAGTAGAACTGGGGCTTTCCCTAGGTTCTGTTCATCAGGTGGATGGCTGGAAGCTGCGCTGGTCCCTCCCTCCACACCAAGGACTCTGATGCGCAGGTGTGCTTGCACCTCCGACATGGCAGTTCCTCCGGCCATGTGCACGTGGAGGGCGGCCCATTGTGGTAGCCTTGGGAGGTGTCTTGGTTATCTTGTGTCACTGTGACCTGTGGAGATCCAACTGAGGTAGTCATCACCCCTCGGGGGACACATTCCAAGACCCAGGTGGAGGCCTGAAATGCGATAGTACTGAACCCTGTATATACTGTTTTCCCCTCTGGGAACACACCTCTGATCAAATTTAACTTACAAGTTAGGCACAGTAGAGACTAAAAAAATTGTGAATCAAATGGAATGATTGTAAGGGTGCACTGTGATAAACCCCCTGTGAGGCTGACGACTGTCAGGGTGCAATGTGATAAACCCCCTGTGAGGCTGACGACTGTCAGGGTGCACTGTGATAAACCCCCTGTAAAGCTGGTCTCTTTCTCTCGCAGTCTTACCGCTCTGTGCGCACCTAGTTTCAGACCTTGGCTGAACGCAAGTAACTGAAACTAGGGAAAGCAAAGCCGAGTGGGGGCAGCCGCTAGAAGGAAGGGGCAGCCTCAGGGCACACTGTGGGGCTTGGCAGTTAGGGACCCTGCAGAGTCCACATGCCAGTTGGTTGGCAGCACAGCAGAGCGCCCGGAAGGGGCACATGCCTTTGACAGGAGTTAGATGTGGTGGAGAGAGGCGCTTAAAATTATTGAGGACAAGATGGGTTATTTGGTATTTAATGCTAACAGCTGTATCTCCATTTTGATGTGAAGGAGTGAGCTAGATTTTATTTATTTTTTATTATTTTATTTTTTACCTTTAGGCTCTGCTGGACTGGCCTAGATTTTGTATACACACATTTCAGGTGAAGGTCTAAAAAAAACTGGAGCATATAAAGAAAAATAGAATATATGTGTAATTCTGGAATAAGGAAGGACTGTGTTTCCAAAATAGAAAATAAATAAATAAATAAAGGAAAAGATTGGAATATCTGATTGATTTATTTATTTTATTTTTGAGACAGAGTCTTACTCTGTCGCCCAGGCTGGAGTGCAGTGCTGCGATCTCAGCTTACTGCAATCTCTGCCTCCCCTGGCGTAATAGCGAAGAGGCCCGCACCGATCGCCCTTCCCAACAGTTGCGCAGCCTGAATGGCGAATGGCGCCTGATGCGGTATTTTCTCCTTACGCATCTGTGCGGTATTTCACACCGCATATGGTGCACTCTCAGTACAATCTGCTCTGATGCCGCATAGTTAAGCCAGCCCCGACACCCGCCAACACCCGCTGACGCGCCCTGACGGGCTTGTCTGCTCCCGGCATCCGCTTACAGACAAGCTGTGACCGTCTCCGGGAGCTGCATGTGTCAGAGGTTTTCACCGTCATCACCGAAACGCGCGAGACGAAAGGGCCTCGTGATACGCCTATTTTTATAGGTTAATGTCATGATAATAATGGTTTCTTAGACGTCAGGTGGCACTTTTCGGGGAAATGTGCGCGGAACCCCTATTTGTTTATTTTTCTAAATACATTCAAATATGTATCCGCTCATGAGACAATAACCCTGATAAATGCTTCAATAATATTGAAAAAGGAAGAGTATGAGTATTCAACATTTCCGTGTCGCCCTTATTCCCTTTTTTGCGGCATTTTGCCTTCCTGTTTTTGCTCACCCAGAAACGCTGGTGAAAGTAAAAGATGCTGAAGATCAGTTGGGTGCACGAGTGGGTTACATCGAACTGGATCTCAACAGCGGTAAGATCCTTGAGAGTTTTCGCCCCGAAGAACGTTTTCCAATGATGAGCACTTTTAAAGTTCTGCTATGTGGCGCGGTATTATCCCGTATTGACGCCGGGCAAGAGCAACTCGGTCGCCGCATACACTATTCTCAGAATGACTTGGTTGAGTACTCACCAGTCACAGAAAAGCATCTTACGGATGGCATGACAGTAAGAGAATTATGCAGTGCTGCCATAACCATGAGTGATAACACTGCGGCCAACTTACTTCTGACAACGATCGGAGGACCGAAGGAGCTAACCGCTTTTTTGCACAACATGGGGGATCATGTAACTCGCCTTGATCGTTGGGAACCGGAGCTGAATGAAGCCATACCAAACGACGAGCGTGACACCACGATGCCTGTAGCAATGGCAACAACGTTGCGCAAACTATTAACTGGCGAACTACTTACTCTAGCTTCCCGGCAACAATTAATAGACTGGATGGAGGCGGATAAAGTTGCAGGACCACTTCTGCGCTCGGCCCTTCCGGCTGGCTGGTTTATTGCTGATAAATCTGGAGCCGGTGAGCGTGGGTCTCGCGGTATCATTGCAGCACTGGGGCCAGATGGTAAGCCCTCCCGTATCGTAGTTATCTACACGACGGGGAGTCAGGCAACTATGGATGAACGAAATAGACAGATCGCTGAGATAGGTGCCTCACTGATTAAGCATTGGTAACTGTCAGACCAAGTTTACTCATATATACTTTAGATTGATTTAAAACTTCATTTTTAATTTAAAAGGATCTAGGTGAAGATCCTTTTTGATAATCTCATGACCAAAATCCCTTAACGTGAGTTTTCGTTCCACTGAGCGTCAGACCCCGTAGAAAAGATCAAAGGATCTTCTTGAGATCCTTTTTTTCTGCGCGTAATCTGCTGCTTGCAAACAAAAAAACCACCGCTACCAGCGGTGGTTTGTTTGCCGGATCAAGAGCTACCAACTCTTTTTCCGAAGGTAACTGGCTTCAGCAGAGCGCAGATACCAAATACTGTTCTTCTAGTGTAGCCGTAGTTAGGCCACCACTTCAAGAACTCTGTAGCACCGCCTACATACCTCGCTCTGCTAATCCTGTTACCAGTGGCTGCTGCCAGTGGCGATAAGTCGTGTCTTACCGGGTTGGACTCAAGACGATAGTTACCGGATAAGGCGCAGCGGTCGGGCTGAACGGGGGGTTCGTGCACACAGCCCAGCTTGGAGCGAACGACCTACACCGAACTGAGATACCTACAGCGTGAGCTATGAGAAAGCGCCACGCTTCCCGAAGGGAGAAAGGCGGACAGGTATCCGGTAAGCGGCAGGGTCGGAACAGGAGAGCGCACGAGGGAGCTTCCAGGGGGAAACGCCTGGTATCTTTATAGTCCTGTCGGGTTTCGCCACCTCTGACTTGAGCGTCGATTTTTGTGATGCTCGTCAGGGGGGCGGAGCCTATGGAAAAACGCCAGCAACGCGGCCTTTTTACGGTTCCTGGCCTTTTGCTGGCCTTTTGCTCACATGTTCTTTCCTGCGTTATCCCCTGATTCTGTGGATAACCGTATTACCGCCTTTGAGTGAGCTGATACCGCTCGCCGCAGCCGAACGACCGAGCGCAGCGAGTCAGTGAGCGAGGAAGCGGAAGAGCGCCCAATACGCAAACCGCCTCTCCCCGCGCGTTGGCCGATTCATTAATGCAGCGACTGGTGTCAGAAGCGGGCAGTCTTTGAACCACCATTGCAAAATTATAACTCAGACAGTGAAAGAGATCTGACCTAACCAATTCCATCGTGCTTCTAACCTCCAAGCTCTCCTTGTTCATTCCTGGGTGTAGGCCGAACTAAGTTTAGGAGGAACTTAGTTTATAGTTTGAAACAAAGACAGTAACAGCCCTTTCCCGAAACAAACCCCCTTTTTGCCTGGGGACTAGACTGCCTTTGTAGGACTAACAAATTAGCCAAAAGATTAGAAATTATGGTTTAGGGCCAGGTGCAGTGACTGGCCCCGGTTGTCCCAGCACTTTGGGAGGCTGAGGCTGGATCACTTGAGCCCAGGAGTTCGAGACCAGCCAGGGCCACACGGCAAAACGCTGCCTCTACCAAAAATACAAAAATTAACTGGGGCGTCGCTTGTAGTCTCAGCTACCAGGCAGGCTGAGGTGGGAGGATCGCTTGAGCTTACGACGTTGAGGCTGCAGTGAGCTGTGATTGCACCACTGCACTCCAGCCTAGGTGACAGAGTGAGACCCTGTCTCAAAAATAAAAAAAAAAAAACAAAAAAGAAATTATGGTTTAGGAGTCATGCAGCTACAGGCTACAAGATTCTGACCTTCCCCAAATTGTTCCTGGGGTAACATCACTATTGTAAAACCTAAGATCAATCAGTGCTTGAGATATTTTGCAGACCCTGCACTCCATGGATCAGCTGGCACCCCCGGATTGATAAACTGGCTCATCCGATCTTGTGGCCCCCACCCAGGAACTGACTCGGCGCAAAAGGACACCTTCGACTCCCTACGCTTTCATCTCCAACTCACTGGCCCCCTACACACTAAGTTATCCTTAAAAACTCTGATCCCCGAATGCTTGGGGAGACTGATTTGAGTCATAATAGAACTCCGTTCTCCCGCACAGCCGGCTCTGTGTGACTTACTCTTTCTCTATCCTAATTCCCGTCTTGGTGAATCGGCTCTGCCTGGGCAGCAGGCGGGGTGGACCTGTTGGGTGTTTATGTCTTGGGTGTTTATGTCTTGGGGACTGAGCCCTCACCCTGTGGTCTGACCTCTCTCCAGGCAGGCGGTGTTGGAACTGAACCGAAGGACACCCGCCGAGTCTGCGGCAGAACTGACTGCTCATGTGCTGGTGAAAACCTCCCTCTCCCACCACATTTGATCACAGAAGTCTTCCTCTGTGCTGATGATTCTTGTGGTATCAGAGTAGAGGAAAAACAGTTTCAGTTTTCCAGAAATACCTGTGAATAAAATACACATAAAATAAAATCTACTAAAAATACACAGAGAAGGGGTTTCTCCATGTTGGTCAGGCTGGTCTGGAACTCCCAAACTCAGGTGATCCACCTGCCTCGGCCTCCCAAAGGGCCGGGCGCAGGTGTGAGCCACTGCGCCCAGCCCAAATATATATATTTTTATGACCTCCATGTATAAATATATTTAATACCCTTAACTTATTATTATTATTTTAGACAGTCTTGTTTTCTTGCCCAGGCTGGAATGCAGTGGCGCGATCTTGGCTCACTGCAACCTCTACCTCCTGGGTGCTAGAGATT

[bookmark: _GoBack]*Next generation sequencing and de novo assembly of plasmid performed by the Fisher BioServices Commercial Services Laboratory (MD, USA).
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