NIH-AIDS Reagent Program	            	Cat# 13402 HIV-1 Q23 BF520 Infectious Molecular Clone
Map and Sequence File	  Lot# 180237 

Sequence:
[bookmark: _GoBack]GTTGGACTCAAGACGATAGTTACCGGATAAGGCGCAGCGGTCGGGCTGAACGGGGGGTTCGTGCACACAGCCCAGCTTGGAGCGAACGACCTACACCGAACTGAGATACCTACAGCGTGAGCTATGAGAAAGCGCCACGCTTCCCGAAGGGAGAAAGGCGGACAGGTATCCGGTAAGCGGCAGGGTCGGAACAGGAGAGCGCACGAGGGAGCTTCCAGGGGGAAACGCCTGGTATCTTTATAGTCCTGTCGGGTTTCGCCACCTCTGACTTGAGCGTCGATTTTTGTGATGCTCGTCAGGGGGGCGGAGCCTATGGAAAAACGCCAGCAACGCGGCCTTTTTACGGTTCCTGGCCTTTTGCTGGCCTTTTGCTCACATGTTCTTTCCTGCGTTATCCCCTGATTCTGTGGATAACCGTATTACCGCCTTTGAGTGAGCTGATACCGCTCGCCGCAGCCGAACGACCGAGCGCAGCGAGTCAGTGAGCGAGGAAGCGGAAGAGCGCCCAATACGCAAACCGCCTCTCCCCGCGCGTTGGCCGATTCATTAATGCAGCTGGCACGACAGGTTTCCCGACTGGAAAGCGGGCAGTGAGCGCAACGCAATTAATGTGAGTTAGCTCACTCATTAGGCACCCCAGGCTTTACACTTTATGCTCCCGGCTCGTATGTTGTGTGGAATTGTGAGCGGATAACAATTTCACACAGGAAACAGCTATGACCATGATTACGCCAAGCGCGCAATTAACCCTCACTAAAGGGAACAAAAGCTGGGTACCGGGCCCCCCCTCGATCGAGGTCTCCCTGCTTGCCCATACTAGATGCTTCATTTTATATTTTTTCTTTCCCCCTGGCCTTAACCGAATTTTCTCCCATGCATCTAATTTTCCCCCGCTTAATACTGACGCTCTCGCACCCATCTCTCTCCTTCTAGCCTCCGCTAGTCAAAAAATTGGCGTACTCACCAGTCGCCGCTCTCGCCTCTTGCTGTGTGCACCTCAGCAAGCCGAGTCCTGCGTCGAGAGAACTTCTCTGGAACTTTCGCTTTCGAGTCCCTGTTCGGGCGCCACTGCTAGAGATTTTTACACCGTCTAGAGTGGTCTGAGGGATCTCTAGTTACCAGAGTCACACAACAGACGGGCACACACTACTTGAAGCACTCAAGGCAAGCTTTATTGAGGCTTAAGCAGTGGGTTCCCCAGCTAGCCAGAGAGCTCCCAGGCTCGATCTGGTCTAACAAGAGAGACCCAGTACAGGCGAAAAGCAGCTGCTTATATGCAGCATCTGAGGGTTGGCCACTCCCCAACTCCGCCCAAACCACACCTCCCCTGGAAAGTCCCCAGCGGAAAGTCCCAGTCAACAACTTCTGTGTCAGCAGTCCTTGTACCACTCCGGATGCAGCTCTCGGGCTCTGTGTTTTAGTGCCAGGCGGCTGTCAAACTTCCACTTTAATACTTCTCTCTCTTCATCATCCATTCCATGTTGACATATCGGGTGTAATAGGCTGTTGTTCTCTCCCTCAGTAGCCTTCTCTACTTCATCTGGATCAACTGGTACTAGCTTGAAGCACCACCCAAATGTTAGTGGGAACCTGGTCCCTGGCCCTGGTGTGTAATTCTGCCAATCAGGGAAATAGCCTTGTGTGTGATAGACCCACAGATCAAGGATTTCTTGTCTTTTCCTAGAGTAAACTAACCCATCCAGTCCCCCCTTTTCTTTTAAAAAGTGGCTGAGATCCACAGCTCCCTTGTAAGTCATTGGTCTTAGAGGTACTTGTGGCCTGACTGGAAAGCCTACATCCTCGTCCTCTTGCGCTTCCAGCCAGGCGTAACTAGGGTGATTTATATTCTTACTTGTGACTGCTCCATGTTTATCTAAGTCTCGAGATACTGCTCCTACTCCTGGTGCTGCTGGAGGGGCACGTCTCATTCTTTCCCTAACCTCAGGCCATCCCACTATGCTACTTTTTGACCACTTGCCCCCCATGTTATAGCAAAGCCCTTTCAAAGCCCTGTCTGATTCTTCTAGGTATGTGGAGAATAGCTCTACAAAGTCTTTGTCCTAGTTCTATAACCCTATCTGTCCAGCCAGCTACTGCTATTGCTATGGTATCACACAAATTAATAGCACTAATTTTTAGTTCCCGACCCCAATATACCAGGAGATTCCCCAGATACTTGAGGCTTTCCCACCCCAGTCTCAACCCCTTGAGACTGCTGTGTCCCAGAAGTTCCACAGTCCTCGTGGCAATCAAGATGAAGTCTCTCAAGCGGTGGTAGCTGAAAAGGCACAGGCTCCGTAGATCGTCCCAGGCAAGTGCTAAGAATCCGCTCACTAATCGAATCGATCTGCCTCTGTCTTGCTCTCCACCTTCTTCTTCGATTCTTCCGGGCCTGTCGAGTTCCCCTGGGTTTGGGGTACGGGTCTGAAATGACAAAGGTGAGTATCCCTGCCTAACTCTATTTATCACAGAAAGCACTGCAAAAACTATTCTTAATCCTATTAAGCCTCCTACTATTATTATAAATATCTTTATATACCACAGCCATTGTGAGATGTTAAACCAATTCCACAGACTTGCCCACTTGTCCAATGCTAATAAGTCTTGTTCATTTTTTTCTTGCTGGTTCTGCGATTCTTCAATTAGAGTATATATTATCTGTGTGTAATTGCTAACTTCTTTATCCCATTGCAGCCAGGTCATGTTTCCCCATATCTCATCCTGGGATTTATTACTCCAACTAGAGTTCCAGGGCACATTAGTGGTGCAGATGAGTTTTCCAGAGCAGCCCCAAATTCCTAGGAGCTGTTGATCCTTTAGGTATCTTTCCACAGCTAGGACTCTTGCCTGGAGCTGTTTAATGCCCCAGACCGTGAGTTTCAACAGATGCTGTTGAGCCTCTATAGCCCTCAGCAAATTGCTTTGCTGTTGCACTATACCAGACAATAATTGTCTGGCCTGTACCGTCAGCGTTACTGACGCCGCGCCCATAGTGCTTCCTGCTGCTCCTAAGAACCCAATGAAGACAGCTCCTATTCCAACTGCTCTTTTTTCTCTCTCCACCACTCTTCTTTTTGCCCTGGTGGGTGCTACTCCTATTGGTTCAATTTTTACTACTTTATACTTATATAATTCACTTCTCCAATTGTCCCTCATATCTCCTCCTCCAGGTCTGAAGGTTTCACTTGTATTCTTATTACTCCCACCATCTCTTGTTAATATTAGTCCTGTAATATTTGATTTACACCTTATTACTCCTGGTATGGGAGGGGCATATATTGCTTGTCCTGCTCTTTGCCACATATTTATAATTTGCTTTATTCTGCATTGGAGAGTTATATTCTCTGTGCTATTTGAATTATTCCAAGTGCTATTAAACTCCCAAGTGCTATTAAACAGGCCTGATGTGTTACAATAGAAAAATTCTCCTCCACAATTAAAACTATGTGTTGTAATTTCTAGATCCCCTCCTGATGAGTTAGCAAATTTTATTATTGTGTTGTTCTTAAAGTATGGTCTTAATTGGTTGGCTACCTTTTGCAAAGTGCTATTCCATTCTTTTTTACTAACATTACAATGTGCTTGTCTTATCTCCCCTATTATGCCATCTGTTGCATAGAATGCTTGTCCTGGTCCTAGGTGTACACTTTTTCTTGTATTGTTGTTAGGTCTGATACAATTAATTGTTACAGGGCTGGCAAGTTGTACTATTATGTTTTTGGCATTGTTTGTGATATTTTCAGATCTAATTCTTACCTCTCCTTCTGCTAGACTGCCATTTAACAGCAGTTGAGTTGATACTACTGGCTTGATTCCATGTGTGCATTGTACTGTGCTGACATTTTTACATAGCCCTGTTCCATTGAACTTCTCATCCTTACACTTTAGAATCGCAAAACCAGCTGGGGCACAATAATGTATGGGAATTGGCTCAAAGGTTACCTTTGGACAAGCCTGTGTAATGGCTGAGGTGTTACAGTTTATTAATCTATACTGACTATTAGTCCTATTATTACCTCCAATTTGTACTACATCAAGTTTATAAAAAAGTGAGGATACTTTCTGTTTCTTATCCCTTATTACTGTGGTCACATTGTAAGAGCAGTTTGTTATTTCTTCCTTCATGTCACTGGTGATATTATAGGTGACATTATGGCAATCTAAAGTAACACAGAGAGGGGTTAACTTTACACATGGCTTTAGGCCTTGGTCCCATAGGCTGATTATATCTGTATGCATCTGTTCTACCATGTTATTTTTCCACATGTTAAACTCTTCTGTCACATTTTCCAAATTTATTTCTTGTGGGTTGGGGTCTGTAGGTACACAGGCATGTGTAGCCCAGATATTATGCACTTCTGCATCATATGCTTTAGCATCTGATGCACAGAATAGAGTGGTCTCTGCGTCCTTCCACACAGGCACCCCATAGTAGACAGTAACCCACAAGTTTCCTGCAACACTACAGATCATTATCATTCCCAAGATCATAATTCCCCATCTCAATAAGTGTTGCGAGTTCATCTGTATCCCCTTCACTCTCATTGCCACTGTCTTCTGCTCTTTCTCTTATTCTCTCAATTAACCTATCTATTTTTCTTTGTTTTCTTATTTTCTTATATTCTATACCTACTATAGTCCACACAGCTATTGCTAGGATTAGCGCTACTATCAGCCCTACTATTGCACTGATTTCCAAAGGAGACATTACATATACTTATTACTAATACTTACTGCTTTTGTATAGAATTTTGATGATCCTTACTGCTCTGAGGAGCTCCTCGTCGCTGTCTCCGCTTCTTCCTGCCATAGGAGATGCCTAAGCCTTTGTTCAAAAAGCAAACTTGACAATGATAACAACACTTTTTACAGTAACATTTGTTGCAAGCAGTTGTAGGCTGACTTCCCGGGTGATTCCAGGGCTCTAGGTTAGGATCTACCGGGTCCATTCCTGCCTCTTCTCCCTGGAATAATGCCTATTCTGCTATGTTGGCACCCAATTCTGAAATGAACAAACAGTAGTTGTTGCAGAATTCTTGTTATAGCTTCAACTCCTTCCCAAGTATCTCCATAGGTGTTATAGATATGTTGTCCTAATCCATGAAGCCATGGCCTAGGAAAATGTCTAACAGCTTCATGCTTAAGATCATCTAACAGCTCTAACATCCATTCATTGTGTGGCTCTCTCTGAGGCCCCTGGTCTTCTGGGGCTTGTTCCATCTATCTTCTGTTAATATCCTAACACTAGGCAAAGGTGGCTTTGTCTTTTTTGGTGTTACTAATGCTTTCAGTGCTAAATATTGTAGAGATCCTACCTTGTTATGTCCTGCTTGATATTCACATTTAGGACTAACTACTTGTCCTACTATGGCTTTCCTTATGGCAGAGTCTGAAAAACAGTCAAAATAATGCATATGAATTAGTTGGTCTGCCAGGTCAGGAGTTATTTGTGTGCTATATCTTTTTAGCCTCCATTCTATGGAGACCCCATGACCCAAGTGCCAGTCTTTTTCTCCTGTATGCAGACCCCAATATGCTCTTACTACTAATGTAGCATCCCCTAGTGGGATGTGTACTTCTGAACTTACTTTTGGATGCCTGCTTTCATAGTGATGTCTATAAAACCACCTTTTTGCTTTCTTGGAGACATGCATATGATGTTTTACTAAACTGTTCCATGTTCTAATCCTCATCCTGTCTACCTGCCACACAATCATCGCCTGCCATCTGTTTTCCATAATCCCTAATGATCTTTGCTTTTCTTCTTGGTACTACCTTTATGTCACTATTGTCCTGTATTACTACTGCCCCTTCACCTTTCCAGAGTAGTTTTGCTGGTCCTTTCCAAAGTGGATCTCTGCTGTCCCTGTAATAAACCCGAAAATTTTGAATTTTTGTAATGTGTTTTTGTAATTCTTTAGTTTGTATGTCTGTTGCTATTATGTCTATTATTCTTTCCCCTGCACTGTACCCCCCAATCCCCCCTTTTCTTTTAAAATTGTGAATGAATACTGCCATTTGTACTGCTGTTTTAAGGTGTTCAGCTTGCTCTCTTACTTGCCCTATGATTTTCTTTAATTCCTTATTCATAGATTCCACTACTCCTTGACTTTGGGGATTGTAGGGAATCCCAAATTCCTGTTGGATATTTGCCCACCAACAGGCTGCTTTAACTGCAGCGCTGGTGAAATTGCTGCCATTGTCTGTGTGTACTATTTTTACTGGCCATCTTCCTGCTAATTTTAGTAGAAAGTATGCTGTCTCTTGTCCTGTTTCTGCTGGGATAACTTCTGCTTCTATATAGCCACTGGCTACATGAACTGCTACCAGAATTACTTTTCCTTCTAGATGTGTGCAATCTAATTGCCATATTCCTGGACTGCAGTCTACTTGTCCATGCATGGCTTCCCCTTTTAGCTGACATTTATCACAGCTGGCTACTATTTCTTTTGCTACTATAGGTGGCAGATTAAAATCACTAGCCATTGTTCTCCAATTGCTATGATATCTTTCATGTTCTTCTTGAGCTTTGTCTATCCCATCTAAAAACAGCACCTTTCTGATTCCGGAACTGACTAATTTATCTACTTGTTCATTTCCTCCAATTCCTTTGTGTGCTGGTACCCATGACAGGTAGACTTTGTCCTTTTCTATTAGCTTCTCTATTATTTGATTGACTATCTCTGATTCACTCTTGTCTGGTTGTGCCTGAATGATTCCTAATGCATATTGTGAGTCTGTTACTATGTTTACTTCTGATCCTGAATCCTGCAAGGCTAGATGGATTGCATGTAGTTCAGTCTTTTGATTTGTTGTCTCAGTTAGGGAAACTACCTTTTGTCTTCCCTTATCAGTAACATATCCTGCTTTTCCTAGCTTAGTTTCCCTATTAGCTGCCCCATCTACATAGAAAGTCTCTGCTCCTGCTATGGGGTCTTTCTCTAATTGGTACCACAATTTTACTAGAGGAGGGGTATTGACAAATTCCCATTCAGGAATCCAGGTAGCCTGCCAATAGTCCATCCACCATGTGTCCCATGTTTCTTTTTGTATGGGTAGTCTAAATTTAGGAGTCTTTCCCCATATTACTATGCTTTCCATGACCACCTTTTGCACCACTTCTGCTAATTGTCTTACATCATTAGTGTGAGCAGACCTTTTTCTTGCATATTTTCCTGTTTTTAGATTTTTAAATGGCTCTTGAAAAATTTGATATGTCCATTGGTCTTGCCCTTGTTTCTGTATTTCTGCTATTAAGTCTTTTGATGGGTCATAATATACCCCATGTACAGGTTCTTTTAGAATCTCCCTGTTCTCTGCCAATTCTAATTCTGCTTCCTCAGTCAATGTTACTACATCTGTTAGTGCTTTGGCTCCCCTGAGGAGTTTACATAATTGCTTTACTTTAATTCCTGCATAAATCTGACTTGCCCAATTTAGTTTCCCCACTAATTTCTGTATATCATTGACAGTCCAGCTGTCTTTTTCTGGCAGCTCTATAGGCTGGACTGTCCACTTGTCAGGATGGAGCTCATATCCCATCCAAAGGAATGGAGGTTCTTTCTGATGCTTTTTGTCTGGTGTAGTAAGTCCCCAGCTCAATAGATGAGCTCTTAATTCTTCTATCTTTGCTCTATGCTGCCCTATTTCTAAATCAGATCCTACATACAAATCATCCATGTATTGATAGATAACTATTTCTGGATTTTTTGATCTAAAGGGCTCTAAGATTTTTGTCATGCTACTCTGGAATATTGCTGGTGATCCTTTCCATCCCTGTGGAAGCACATTGTACTGATACCTGACTCCTGGTGTCTCGTTGTTTGTACTAGGTATGGTGAATGCAGTATATTTCCTAAACTCTTCATGTAAAGGAACTGAAAAATATGCGTCCCCCACATCTAGTACTGTTACTGATTTTTTCTTTTTTAGACCCGCTGGATGCGGTATCCCTAATTGAACTTCCCAAAAGTCTTGTGTTCTTTTATTGAGCTCTCTGAAATCTACTAATTTTCTCCACTTAGTGCTATCTTTTTTCTTTATTGCAAATATTGGAGTATTATATGGATTTTCAGGCCCAATTTTTGAAATTTTTCCTTCCTTTTCCATTTCTGTACAAATTTCTGTTAATGCTTTTATTTTCTCTTCTGTCAATGGCCATTGTTTAACCTTTGGGCCATCCATTCCTGGCTTTAATTTTACTGGTACAGTCTCAATAGGACTAATTGGGAAATTTAAAGTACAACCAATCTGAGTCAACATGTTTCTTCCAATTATGTTGACAGGTGTAGGTCCTACTAATACTGTACCTATAGCCTTTTTCCCACAAATTTCTATAAGTATCTGATCATATTGTTTTACCTTGATGAAACCTCCAATTCCCCCTATCATTTTTGGTTTCCATTTTCCTGGCAAATTTATGTCTTCTAATACTGTATCATCTGCTCCTGTATCTAATAGAGCTTCTTTTAGCTGTCCCCCTATTCTTACTGTGACAAGAGGTCGTTGCCAAAGAGTGATTTGAGGGAAACTAAGGGTTGGGCCTGTTCCCTGTCTTTCTGCTCCTGCTTCAGAGGGGAGACTGTCTCTTCCCCCATCCCACAGGTCTCTGCTGGTGGAGCTGTTGGTTCCAGTCTGTTCTGAGGAAAATTCCCTGGCCTCCCCTTTCTGGAAGGCCAAATTTTCCCTAAAAAATTAGCCTGTCTTTCAGTGCAATCTTTCATTTGGTGTCCCTCCTTCCCACATTTCCAACAGCCCTTTTTCCTAGGGGCCCTGCAATTTCTGGCTAGGTGTCCTTCTTTGCCACAGTTGAAACACTTAATTCTTTTCTGGCCCTTAAAATTGCCTCTCTGCATCATTATGTTTGTATGTTGTACTTGACTCATTGCCTCAGCCAAGACCCTTGCTTTATGGCCGGGTCCTCCCACTCCCTGGCATGCTGTCATCATTTCTTCTAATGTAGCCCCTGGTCCTAATGCTCTTAAAATTGCCTTGCAATCTGGATTTGCATTTTGGACCAGTAATGTGTCTGTCATCCAATTTTTTACATCCTGTGTAGCTTGCTCAGCTCTGAGAGTTTTAAAGAACCTATCTACATAATCTCTGAAGGGTTCTTTTGGCCCTTGTTTTATATCCAAAATGCTAACAGGGCTATACATTCTTACTATTTTATTTAATCCCAGGATTATCCATCTTTTATAGATGTCTCCCACTGGGATAGGTGGGTTGCCTGTCATCCACCCTATTTGTTCTTGAGGGGTACTAGTAGTTCCTGCTATGTCACTTCCCCTTGGTTCTCTCATCTGGCCTGGTGGGATAGGCCCTGCATGTACTGGATGTAACCTGTCCCATTCTGCAGCTTCCTCATTGATGGTATCTTTTAACATTTGCATAGCTGCCTGGTGTCCCCCCACTATGTTCAGCATCATATTTAAATCTTGTGGGGTGGCTCCTTCTGATAATGCTGAGAACATGGGTATTACTTCTGGGCTGAAAGCCTTTTCTTCTATTACTTTTACCCATGCATTCAAAGTCCTAGGTGACAAGGACTGGTGTATCATTTGCCCTTGTGCATTTTGCACTATAGGGTAATTTTGGCTGACATTGCTGCTGTTTCCTGTGTCAGCTGCTGCCTGTTGTGTCTTTTGCTTGCTCTTATTTTTTATTTCCTCTATTTTATCTAGAGCTTCCTTGGTGTCTTTTACATCTATCCGTTGATGTACACAATAGAGGGTTGCTACAGTATTAAATAATGATTTTATTTCTTCTGTTCCTGTCTTGAGAGCTGGTTGTAATTTTTCCATTATTTGTTGACATCCGTCTGCTGTTTCTAAAAGGCTAGGGTTAAGTGCAAATCTGTCCAGCTCCCTGCTTGCCCATATTAGATGCTTCATTCTATATTTTTTCTTTCCCCCTGGCCTTAACCGAATTTTCTCCCATGCATCTAATTTTCCCCCGCTTAATACTGACGCTCTCGCACCCATCTCTCTCCTTCTAGCCTCCGCTAGTCAAAAAATTGGCGTACTCACCAGTCGCCGCTCTCGCCTCTTGCTGTGTGCACCTCAGCAAGCCGAGTCCTGCGTCGAGAGAACTTCTCTGGAACTTTCGCTTTCGAGTCCCTGTTCGGGCGCCACTGCTAGAGATTTTACACCGTCTAGAGTGGTCTGAGGGATCTCTAGTTACCAGAGTCACACAACAGACGGGCACACACTACTTGAAGCACTCAAGGCAAGCTTTATTGAGGCTTAAGCAGTGGGTTCCCCAGCTAGCCAGAGAGCTCCCAGGCTCGATCTGGTCTAACAAGAGAGACCCAGTACAGGCGAAAAGCAGCTGCTTATATGCAGCATCTGAGGGTTGGCCACTCCCCAACTCCGCCCAAACCACACCTCCCCTGGAAAGTCCCCAGCGGAAAGTCCCAGTCAACAACTTCTGTGTCAGCAGTCCTTGTACCACTCCGGATGCAGCTCTCGGGCTCTGTGTTTTAGTGCCAGGCGGCTGTCAAACTTCCACTTTAATACTTCTCTCTCTTCATCATCCATTCCATGTTGACATATCGGGTGTAATAGGCTGTTGTTCTCTCCCTCAGTAGCCTTCTCTACTTCATCTGGATCAACTGGTACTAGCTTGAAGCACCACCCAAATGTTAGTGGGAACCTGGTCCCTGGCCCTGGTGTGTAATTCTGCCAATCAGGGAAATAGCCTTGTGTGTGATAGACCCACAGATCAAGGATTTCTTGTCTTTTCCTAGAGTAAACTAACCCATCCAGTCCCCCCTTTTCTTTTAAAAAGTGGCTGAGATCCACAGCTCCCTTGTAAGTCATGGGGGATCCACTAGTTCTAGAGCGGCCGCCACCGCGGTGGAGCTCCAATTCGCCCTATAGTGAGTCGTATTACGCGCGCTCACTGGCCGTCGTTTTACAACGTCGTGACTGGGAAAACCCTGGCGTTACCCAACTTAATCGCCTTGCAGCACATCCCCCTTTCGCCAGCTGGCGTAATAGCGAAGAGGCCCGCACCGATCGCCCTTCCCAACAGTTGCGCAGCCTGAATGGCGAATGGGACGCGCCCTGTAGCGGCGCATTAAGCGCGGCGGGTGTGGTGGTTACGCGCAGCGTGACCGCTACACTTGCCAGCGCCCTAGCGCCCGCTCCTTTCGCTTTCTTCCCTTCCTTTCTCGCCACGTTCGCCGGCTTTCCCCGTCAAGCTCTAAATCGGGGGCTCCCTTTAGGGTTCCGATTTAGTGCTTTACGGCACCTCGACCCCAAAAAACTTGATTAGGGTGATGGTTCACGTAGTGGGCCATCGCCCTGATAGACGGTTTTTCGCCCTTTGACGTTGGAGTCCACGTTCTTTAATAGTGGACTCTTGTTCCAAACTGGAACAACACTCAACCCTATCTCGGTCTATTCTTTTGATTTATAAGGGATTTTGCCGATTTCGGCCTATTGGTTAAAAAATGAGCTGATTTAACAAAAATTTAACGCGAATTTTAACAAAATATTAACGCTTACAATTTAGGTGGCACTTTTCGGGGAAATGTGCGCGGAACCCCTATTTGTTTATTTTTCTAAATACATTCAAATATGTATCCGCTCATGAGACAATAACCCTGATAAATGCTTCAATAATATTGAAAAAGGAAGAGTATGAGTATTCAACATTTCCGTGTCGCCCTTATTCCCTTTTTTGCGGCATTTTGCCTTCCTGTTTTTGCTCACCCAGAAACGCTGGTGAAAGTAAAAGATGCTGAAGATCAGTTGGGTGCACGAGTGGGTTACATCGAACTGGATCTCAACAGCGGTAAGATCCTTGAGAGTTTTCGCCCCGAAGAACGTTTTCCAATGATGAGCACTTTTAAAGTTCTGCTATGTGGCGCGGTATTATCCCGTATTGACGCCGGGCAAGAGCAACTCGGTCGCCGCATACACTATTCTCAGAATGACTTGGTTGAGTACTCACCAGTCACAGAAAAGCATCTTACGGATGGCATGACAGTAAGAGAATTATGCAGTGCTGCCATAACCATGAGTGATAACACTGCGGCCAACTTACTTCTGACAACGATCGGAGGACCGAAGGAGCTAACCGCTTTTTTGCACAACATGGGGGATCATGTAACTCGCCTTGATCGTTGGGAACCGGAGCTGAATGAAGCCATACCAAACGACGAGCGTGACACCACGATGCCTGTAGCAATGGCAACAACGTTGCGCAAACTATTAACTGGCGAACTACTTACTCTAGCTTCCCGGCAACAATTAATAGACTGGATGGAGGCGGATAAAGTTGCAGGACCACTTCTGCGCTCGGCCCTTCCGGCTGGCTGGTTTATTGCTGATAAATCTGGAGCCGGTGAGCGTGGGTCTCGCGGTATCATTGCAGCACTGGGGCCAGATGGTAAGCCCTCCCGTATCGTAGTTATCTACACGACGGGGAGTCAGGCAACTATGGATGAACGAAATAGACAGATCGCTGAGATAGGTGCCTCACTGATTAAGCATTGGTAACTGTCAGACCAAGTTTACTCATATATACTTTAGATTGATTTAAAACTTCATTTTTAATTTAAAAGGATCTAGGTGAAGATCCTTTTTGATAATCTCATGACCAAAATCCCTTAACGTGAGTTTTCGTTCCACTGAGCGTCAGACCCCGTAGAAAAGATCAAAGGATCTTCTTGAGATCCTTTTTTTCTGCGCGTAATCTGCTGCTTGCAAACAAAAAAACCACCGCTACCAGCGGTGGTTTGTTTGCCGGATCAAGAGCTACCAACTCTTTTTCCGAAGGTAACTGGCTTCAGCAGAGCGCAGATACCAAATACTGTTCTTCTAGTGTAGCCGTAGTTAGGCCACCACTTCAAGAACTCTGTAGCACCGCCTACATACCTCGCTCTGCTAATCCTGTTACCAGTGGCTGCTGCCAGTGGCGATAAGTCGTGTCTTACCGGGTTGGACTCAAGACGATAGTTACCGGATAAGGCGCAGCGGTCGGGCTGAACG

*Next generation sequencing and de novo assembly of plasmid performed by the Fisher BioServices Commercial Services Laboratory (MD, USA).

www.aidsreagent.org	 Donated by Dr. Jesse D. Bloom
