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Sequence:
As compared to GenBank L02317.1:	
	1 gap (LTR)
1 mismatch (gag), 3 mismatches (pol; R178A, A416G)

AGCGCCCAATACGCAAACCGCCTCTCCCCGCGCGTTGGCCGATTCATTAATGCAGCTGGCACGACAGGTTTCCCGACTGGAAAGCGGGCAGTGAGCGCAACGCAATTAATGTGAGTTAGCTCACTCATTAGGCACCCCAGGCTTTACACTTTATGCTTCCGGCTCGTATGTTGTGTGGAATTGTGAGCGGATAACAATTTCACACAGGAAACAGCTATGACCATGATTACGCCAAGCTCTAATACGACTCACTATAGGGAAAGCTTGCATGCCTGCAGGTCGACTCTAGAGGATCCGTAGTGATGTGACATTTTTCAATTCCTATTATTTAAATTTATGTTCTCTCTCCCCCTCCCCATCCTCCTTTTATCAGTTTTGCTAAGTGGTCAATTACATTAATCTTTTCAAAGAACCAACTTTTTCTTAGCTTTGTCAATTTTCTCTATGTAAGATTACTTTCTATTCACTAATTTCTGCTCTTGTCTTCATTATTTCTTTACTTCTACTGTCTTTAGGTTTGATTTCCTATTCCTTTTCTACCTCCTTAAAAAAGCTTTCTTTTCCAATGCATAGACTTAAGGCTATAAATTTCATCTTAGCATTTCAGCAGCAGCAATCTAGATCATTGTAGTTCACCTTCATTTTCAATCAGTTTAAAATATTTTCTAATAGCCATCATAAATTCTTCTTTTAAGTCATATGTTATTCAAAAGCATAGTGTTTTATTTCTAGGCAGCTAGGAATTTTTGCTAGAGATTTTCCACACTGACTAAAAGGGTATGAGGGATCTCTAGCTACCAGAGTCACACAACAGACGGGCACACACTACTTGAAGCACTCAAGGCAAGCTTTATTGAGGCTTAAGCAGTGGGTTCCCTAGCTAGCCAGAGAGCTCCCAGGCTCAGATCTGGTCTAACCAGAGAGACCCAGTACAGGCAAAAGCAGCTGCTTATATGCAGCATCTGAGGGCTCGCCACTCCCCGGTCCCGCCCAGGCCACGCCTCCCCTGGAAAGTCCCCAGCGGAAAGTCCCTTGTAGAAAGCGCGATGTCATCGGTTCTTGTAGTACTCCGGATGCAGCTCTCGGGCCATGTGATGAAATGCTAGGCGGCTGTCAAACCTCCACTCTAGCACTTCTCTCTCCGGGTCATCCATCCCATGCTGGCTCATAGGGTGTAGCAAGCTGTTGTTTTCTCCTTCATTGGCCTCTTCTATCTTCTCTGGATCAACTGGTACTAGCTTGAAACACCATCCAAAGGTCAGTGGATATCTGATCCCTGGCCCTGGTGTGTAGTTCTGCCAATCAGGGAAGTAGCCTTGTGTGTGGTAGGTCCACAGATCAAGGATATCTTGTCTTCTTTGGGAGAAAATTAGCCCTTCCAGTCCCCCCTTTTCTTTTAAAAAGTGGCTAATATCTACAGCTGCCTTGTAAGTTATTGGTCTTAAAGGTACCTGAGGTCTGACTGGAAAACCCACCTCCTCCTCCTCTTGTGCTTCCAGCCAGGCACAATCAGCATTGTTAGCTGCTGTATTGCTACTTGTGATTGCTCCATGTTTTTCCAGGTCTCTAGATACTGCTCCCACCCCATCTGCTGCTGGCTCAGCTCGTCTCATTCTTTCCCTTACAGCATGCCATCCACCCTCCATACGTTTTGACCACTTGCCACCCATCTTATAGCAAAAGCCTTTCCAAGCCCTGTCTTATTCTTCTAGGTATGTGGAGAATAGCTCTATAAGTTCTTTGTACTACTTCTATAACCCTATCTGTTCCCTCAGCTACTGCTATGGCTGTGACATTAAGCAAGTTAACAGCACTATTCTTTAGTTCCTGGCTCCAATACTGTAGGAGACTCCACCAATACTTGAGGGCTTCCCACCCCCTGCGTCCCAGAAGTTCCACAATCCTCGTTACAACCAAGATTAAGTCTCTCAAGCGGTGGTAGCTGAAGAGGCACAGGCTCCGCAGATCGTCCCAGAAAAGTGCTAAGAATCCGTTCACTAATCGACCGGATCTGTCTCTGTCTCTCTCTCCACCTTCTTCTTCGATTCCTTCGGGCCTGTCGGGTCCCCTCGGGGTTGGGAGGTGGGTCTGAAACGACAATGGTGAGTATCCCTGCCTAACTCTATTCACTATAGAAAGTACAGTAAAAACTATTCTTAAACCTATCAAGCCTCCTACTATCATTATGAATATTTTTATATACCACAGCCAGTTTGTTATTGTAAACCAATTCCACAAACTTGCCCATTTATCTAATTCCAATAATTCTTGTTCATTCTTTTCTTGCTGGTTCTGCGATTCTTCAATTAAGTTGTATATTAAGTCTGTGTAATTTTCAATTTCTCTTTCCCACTGCATCCAAGTCATGTTATCCCAAATCTGATTCAGAGATTTATTACTCCAACTAGCATTCCAAGGCACAGCAGTGGTGCAAATGAGTTTTCCAGAGCAACCCCAAATCCCCAGGAGCTGTTGATCCTTTAGGTATCTTTCCACAGCCAGGACTCTTGCCTGGAGCTGCTTGATGCCCCAGACTGTGAGTTGCAACAGATGCTGTTGCGCCTCAATAGCCCTCAGCAAATTGTTCTGCTGTTGCACTATACCAGACAATAATTGTCTGGCCTGTACCGTCAACGTCATTGACGCTGCGCCCATAGTGCTTCCTGCTGCTCCCAAGAACCCAAGGAACAGAGCTCCTATTCCCACTGCTCTTTTTTCTCTTTGCACCACTCTTCTCTTTGCCGTGGTGGGTGCTACTCCTAATGGTTCAATTTTTACTACTTTATATTTATATAATTCACTTCTCCAATTGTCCCTCATATCTCCTCCTCCAGGTCTGAAGGTCTCGGTGGTATTGGTATCGCTCGTACCACCATCTCTTGTTAATAGCAGCCCTGTAATATTTGATGTACATCTAATTTGTCCGCTGATGGGAGGGGCATACATTGCTTTTCCTACTTCCTGCCACATGTTTATAATTTGTTTTATTCTGCATGGGAGTGTGATATTTCCTCCAGTGTCATCTGACCTTTCAGCACTACTATTCCAAGTATTATTCCCAGCCCAAGTACTATTAAACAGTTGTGTTGACTTACAGTAGAAAAATTCCCCTCCACAATTAAAACTATGCATTACAATTTCTGGGTCCCCTCCTGAGGATTGATTAAAGACTATTGTTTTATTCTCAAATTGTTCTCTTAATTTTATAACTATCTGTCTTAAAGTGTCATTCCATTTTGCTCTACTAAGGTTACAATGTGCTTGTCTTATATCTCCTACTATTTCTCCTGTTGTATAATATACTCTCCCTGGTCCCGTAGTTATACGTTTTCTTGTTTTTTTGTTGGGTCTTGTGCAATTAATTTCTACAGCTTCTTTCAGCTGTACTATTATGGTTTTAGCATTGTCCGAGAAATTGGCAGATCTAATTACTACCTCTTCTTCTGCTAGGCTGCCATTTAACAGCAGTTGAGTTGATACTACTGGCTTAATTCCATGTGTACATTGTACTGTGCTGACATTTTTACATGATCCTGTTCCATTGAACTTCTTATCTTTACACTTTAGAATCGCAAAACCAGCCGGGGCACAATAATGTATGGGAATTGGCTCAAAGGATATCTTTGGACAGGCCTGTGTAGTGACTGAGGTGTTACAACTTATCAACCTATATTTGGTACTATTCTTATCATTATCTATTGGTACTACATCAAGTTTATAAAAGAGTGCATATGCTTTCTGCTTCTTATCTCCTAAGACATTGAAAGAGCAGTTCTTTATTTCTCCTCTTTCCATCTTTTTCCAGCTACCACTAGGGGTATTAGTACTAGTGGTATTAGTAGCATTCTTCAACTCATCAGTGCAATTTAGAGTAACACAGAGTGGGGTTAATTTTACACATGGCTTTAGGCTTTGATCCCATAAACTGATTATATCCTCCTGCATCTGTTCTACCATGTTATTTTTCCACATGTTAAAATCTTCTGTCACATTTTCTAATACTATCTCTTGTGGGTTGGGGTCTGTGGGTATACAGGCATGTGTGGCCCAAACATTATGTACCTCTGTATCATATGCTTTAGCATCTGATGCACAAAATAGAGTGGTGGTTGCTTCTTTCCATACAGGTACCCCATAATATACTGTGACCCACAAATTCCCTGCAGCACTATAGATCATCAATATCCCAAAGAGCATGGTGCCCCATCTCCACAAGTGCTGATAATTCTTCCTGATCTCCTTCACTCTCATTGCCACTGTCTTCTGCTCTTTTACTTATTCTTTTAATTAACCTGTCTATTTTTCTTTGTCTTAATATTTTACCACACAACTATTGCTATTATTCCTACCACTACTAATGCTACTATTGCTGCTATTTGTATAGGTTGCATTACATGCACTACTTACTGCTTTGATAGAGAAGCTTGATGAGTCTGACTGTCTTGAGGAGCTCTTCGTCGCTGTCTCCGCTTCTTCCTGCCATAGGAGATGCCTAAGCCTTTTGTCATGAAACAAACTTGGCAATGTAAGCAACACTTTTTACAATAGCATTTGGTACAAGCAGTTTTAGGCTGGCTTCCTGGATGCTTCCAGGGCTCTAGTCTAGGATCTACTGGCTCCATTTCTTGCTCTTCTTCGTTGAGTAATGCCTATTCTGCTATGTCGACACCCAATTCTGAAAAGAGTAAACAGCAGTTGTTGCAGAGTTCTTACTAGGGCTTCCACTCCTGCCCAAGTATCCCCATAAGTTTCATAGATATATTGCCCTAAGCCATGGAGCCATATCCTAGGAAAATGTCTAACAGCTTCATTCTTAAGTTCTTCTAAAAGCTCTAGTGTCCATTCATTGTATGGCTCCCTCTGTGGCCCTTGGTCTTCTGGGGCTTGTTCCATCTATCCTCTGTTAGTTTTGTAACACTAGGCAAAGGTGGCTTTATCCTTTTTGGTGTTATTAATGCTGCTAGTGCTAGGTACTGTAGAGATCCTACCTTGTTATGTCCTGCTTGATATTCACACCTAGGACTAACTATATGTCCTAATATGGCATTTCTTATGGCAGATTCTGAAAAACAATCAAAGTAATACAGATGAATTAGTTGGTCTGCTAGGTCAGGGTCTACTTGTGTGCTATATCTCTTTTTCCTCCATTCTACGGAGACTCCATGACCCAAATGCCAATCTCTTTCTCCTGTATGCAGACCCCAATATGTTGTTATTACCAATCTAGCATCCCCTAGTGGGATGTGTACTTCTGAACTTATTTTTGGGTGAGTGCTTTCATAGTGATGTCTATAAAACCATCCCTTTGCTTTCCTTGAAATATACATATGGTGTTTTACTAAACTTATCCATGTTCTAATCCTCATCCTGTCTACTTGCCACACAATCATCACCTGCCATCTGTTTTCCATAATCTCTAATGATCTTTGCTTTTCTTCTTGGCACTACTTTTATGTCACTATTATCTTGTATTACTACTGCCCCTTCACCTTTCCAGAGAAGCTTTGCTGGTCCTTTCCAAAGTGGATCTTTGTTGTCCCTGTAATAAACCCGAAAATTTTGAATTTTTGTAATTTGTTTTTGTAGTTCTTTAGTTTGTATGTCTGTTGCTATTATGTCTACTATTCTTTCCCCTGCACTGTACCCCCCAATCCCCCCTTTTCTTTTAAAATTGTGGATAAATACTGCCATTTGTACTGCTGTTTTAAGATGTTCAGCCTGATCTCTTACCTGTCCTATAATTTTCTTTAATTCTTTATTCATAGATTCTACTACTCCTTGACTTTGGGGATTGTAGGGAATGCCAAATTCCTGCTTGATCCCTGCCCACCAACAGGCGGCCTTAACCGTGGTACTGGTGAAATTGCTGCCATTGTCTGTATGTATTGTTTTTACTGGCCATCTTCCTGCTAATTTTAAGAGAAAGTATGCTGTTTCCTGCCCTGTCTCTGCTGGAATAACTTCTGCTTCTATATATCCACTGGCTACATGAACCGCCACCAGGATAATTTTTCCTTCTAGATGTGTGCAATCTAGTTGCCATATTCCTGGACTACAGTCTACTTGTCCATGCATGGCTTCTCCTTTTAGCTGACATTTATCACAGCTGGCTACTATTTCTTTTGCTACTACAGGTGGTAAGTTAAAATCACTAGCCATGGCTCTCCAATTACTGTGATATTTCTCATGTTCTTCTTGGGCCTTATCTATTCCATCTAAAAATAGTACTTTCCTGACCCCAGCACTGACTAATTTATCTACTTGTTCATTTCCTCCAATTCCTTTGTGTGCTGGTACCCATGCCAGGTAGACCTTTTCCTTTTTTATTAACTGCTCTATTATTTGACTGACTAATTCTGATTCACTTTTATCTGGTTGTGCTTGAATGATTCCTAATGCATATTGTGAGTCTGTTACTATGTTTACTTCTAATCCAGAATCCTGCAAAGCTAGATGAATTGCTTCTAACTCAGTCTTCTGATTTGTTGTGTCAGTTAGGGTGACAACTTTTTGTCTTCCTTTGTTAGTAACATATCCTGCTTTTCCTAATTTAGTCTCCCTGTTAGCTGCTCCATCTACATAGAAAGTTTCTGCGCCTTCTATGGGCTCTTTCTCTAACTGGTACCATAATTTCACTAAGGGAGGGGTATTGACAAACTCCCATTCAGGAATCCAGGTGGCTTGCCAATACTCTGTCCACCATGTTTCCCATGTTTCTTTTTGTATGGGCAGTCTAAATTTAGGAGTTTTTCCCCATATTATTATGCATTCTGTGGTTATTTTTTGCACTGCCTCTGTTAATTGTTTTACATCATTAGTGTGGGCACCCCTCGTTCTTGCATATTTTCCTGTTTTCAGATTTTTAAATGGCTCTTGATAAATTTGATATGTCCATTGGCCTTGCCCCTGTTTCTGTATTTCTGCTATTAAGTCTTTTGATGGGTCATAATACACTCCATGTACTGGTTCTTTTAGAATTTCCCTGTTTTCTGCCAGTTCTAGCTCTGCTTCTTCTGTTAGTGTTACTACTTCTGTTAGTGCTTTGGTTCCCCTAAGGAGTTTACATAACTGCTTCACTTTGATCCCTGAGTAAATCTGACTTGCCCAATTCAATTTTCCCACTAACTTCTGTATGTCATTGACAGTCCAGCTGTCTTTTTCTGGCAGCACTATAGGCTGTACTGTCCATTTATCAGGATGGAGTTCATAACCCATCCAAAGGAATGGAGGTTCTTTCTGATGTTTTTTGTCTGGTGTGGTAAATCCCCACCTTAACAGATGTTGTCTCAGTTCCTCTATTTTTGTTCTATGCTGCCCTATTTCTAAGTCAGATCCTACATACAAATCATCCATGTACTGATAGATAACTATGTCTGGATTTTGCTTTCTAAAAGGCTCTAAGATTTTTGTCATGCTACTTTGGAATATTGCTGGTGATCCTTTCCATCCCTGTGGGAGCACATTGTACTGATATCTAATCCCTGGTGTCTCATTGTTTATACTAGGTATGGTAAATGCAGTATATTTCCTGAAGTCTTTATCTAAGGGAACTGAGAAATATGCATCACCCACATCTAGTACTGTTACTGATTTTTTCTTTTTTAATCCAGCGGGATGTGGTATTCCTAATTGAACTTCCCAGAAGTCTTGAGTCCTCTTATTAAGTTCTCTGAAATCTACTAATTTTCTCCATTTAGTACTGTCTTTTTTCTTTATAGCAAATACTGGAGTATTGTATGGATTTTCAGGCCCAATTTTTGAAATCTTCCCTTCCTTTTCCATTTCTGTACAAATTTCTACTAATGCTTTTATTTTTTCTTCTGTCAATGGCCATTGTTTAACTTTTGGGCCATCCATTCCTGGCTTTAATTTTACTGGTACAGTTTCAATAGGACTAATGGGAAAATTTAGAGTGCAACCAATCTGAGTCAACAGATTTCTTCCAATTATGTTGACAGGTGTAGGTCCTACTAATACTGTACCTATAGCTTTATGTCCACAGATTTCTATGGGTATCTGATCATACTGTCTTACTTTGATAAAACCTCCAATTCCCCCTATCATTTTTGGCTTCCATCTCCCTGGCAAATTCATTTCTTCTAATACTGTATCATCTGCTCCTGTATCTAATAGAGCCTCCTTTAGTTGCCCCCCTATCTTTATTGTGACGAGGGGTCGTTGCCAAAGAGTGATCTGAGGGAAGCTAAGGGATACATTTCCTTGTCTTCCCGCTCCTGCTTCTGAGGGGGAGTTGTTGTCTCCTCCCCAAACCTGAAGCTCTCTTCTGGTGGAGCTGTTGGCTCTAGTCTGCTCTGAGGAAAATTCCCTGGCCTTCCCTTGTGGGAAGGCCAGATCTTCCCTAAAAAATTAGCCTGTCTCTCTGTACAATCTTTCATTTGGTGTCCTTCCTTTCCACATTTCCAGCAGCCCCTTTTCCTAGGGGCCTTGCAATTTCTGGCTATATGCCCTTCTTTGCCACAATTGAAACACTTAACAGTCTTTCTTTGGTTCCTAAAATTGCCTCTCTGCATCATTATGGTGGCTGAATTTGTTACTTGGCTCATTGCTTCCGCCAAAACTCTTGCTTTGTGGCCGGGTCCTCCCACTCCCTGACATGCTGTCATCATTTCCTCTAGTGTAGCTCCTGGTCCCAATGCTTTTAAAATGGTCTTACAATCTGGGTTCGCATTTTGGACCAACAAGGTTTCTGTCATCCAATTTTTTACCTCCTGTGAAGCTTGCTCGGCTCTTAAAGTTTTATAGAACCTGTCTACATAGTCTCTAAAGGATTCCTTTGGTCCTTGTCTTATGTCCAGAATGCTAGAAGGACTATACATCCTTACTATTTTATTTAATCCCAGGATTATCCATCTTTTATAGATTTCTCCTACTGGGATAGGTGGATTATTTGTCATCCATCCTATTTGTTCCTGAAGGGTACTAGTAGTTCCTGCTATGTCACTTCCCCTTGGTTCTCTCATCTGGCCTGGTGCAACAGGCCCTGCTTGCACTGGATGCAATCTATCCCATTCTGCAGCTTCCTCATTGATGGTCTCTTTTAACATTTGCATAGCTGCTTGATGTCCCCCCACTGTGTTTAGCATGGTGTTTAAATCTTGTGGGGTGGCTCCTTCTGATAATGCTGAAAACATGGGTATTACTTCTGGGCTGAAAGCCTTCTCTTCTACTACTTTTACCCATGCATTTAAAGTTCTGGGTGATATGGCCTGATGTACCATTTGCCCCTGGATGTTCTGCACTATAGGGTAATTTCGGCTGACCTGGCTGCTGTTTCCTGTGTCAGCTGCTGCTTGCTGTGCTTTTTTCTTACTGTTGTTTTGCTCTTCCTCTATCTTCTCTAAAGCTTCCTTGGTGTCTTTTACATCTATCATTTGATGCACACAATAGAGGACTGCTATTGTATTATATAATGATTTAAGTTCTTCTGATCCTGTCTGAAGGGACGGTTGTAGCTGTCCCAGTATTTGTCTACAGCCTTCTGCTGTTTCTAACAGGCCGGGATTAACTGCGAATCGTTCTAGCTCCCTGCTTGCCCATACTAGATGTTTTAATTTATATTTTTTCTTTCCCCCTGGCCTTAACCGAATTTTCTCCCACTTATCCAATTTTCCCCCGCTCAATACTGACGCTCTCGCACCCATCTCTCTCCTTCTAGCCTCCGCTAGTCAAAATTTTTGGCGTACTCACCAGTCGCCGCCCCTCGCCTCTTGCCGTGCGCGCTTCAGCAAGCCGAGTCCTGCGTCGAGAGAGCTCCTCTGGTTTCTCTTTCGCTTTCCGGTCCCTGTTCGGGCGCCACTGCTAGAGATTTTCCACACTGACTAAAAGGGTATGAGGGATCTCTAGCTACCAGAGTCACACAACAGACGGGCACACACTACTTGAAGCACTCAAGGCAAGCTTTATTGAGGCTTAAGCAGTGGGTTCCCTAGCTAGCCAGAGAGCTCCCAGGCTCAGATCTGGTCTAACCAGAGAGACCCAGTACAGGCAAAAGCAGCTGCTTATATGCAGCATCTGAGGGCTCGCCACTCCCCGGTCCCGCCCAGGCCACGCCTCCCCTGGAAAGTCCCCAGCGGAAAGTCCCTTGTAGAAAGCGCGATGTCATCGGTTCTTGTAGTACTCCGGATGCAGCTCTCGGGCCATGTGATGAAATGCTAGGCGGCTGTCAAACCTCCACTCTAGCACTTCTCTCTCCGGGTCATCCATCCCATGCTGGCTCATAGGGTGTAGCAAGCTGTTGTTTTCTCCTTCATTGGCCTCTTCTATCTTCTCTGGATCAACTGGTACTAGCTTGAAACACCATCCAAAGGTCAGTGGATATCTGATCCCTGGCCCTGGTGTGTAGTTCTGCCAATCAGGGAAGTAGCCTTGTGTGTGGTAGGTCCACAGATCAAGGATATCTTGTCTTCTTTGGGAGATAATTAGCCCTTCCAATTTTCTAGTTATTTTTATTTACTATAATACAAACAACATATTCAATTATTAAAATCAATGATATTTGCTGAGGCTTTGTTCATGGCCCTAGCTTATGGTCAATTCTAGTACAATTTCCATGTGCAAGGGAAAAGATGGTTAATACCACCATTAATAGTTTCAATGTTCTACGTATGACAATTAGATCAAGCCTGCTAATTGTGATGTATGTATGTCCTATATATGTGCATCCATTGTGAGGGCATATTTGTCTGTTTCTTTTAGTTCAAAATAAAATTTTTGGTTTATAGATGTTTGGGCTATTTTACTGGGTACACATAAAGGATTGTGGTAACTCTGGTGGATCAATCCCCTTACACTATAAAATGTAGTTCTCTTTTTCTACTACTGTTTATTGTATTAAAGTCTCCTTTGCCTGATTGGTATAGCCACACTTATTTCCTTCAGTTAGCATTTGGATGGTATACCTTTTCGCATCATTTTCTCTCAATCTTTCTAGGTACTTATATTTAGGTAATTATTATTTGTCCAGTCTGATGATTTTTGCCATTTACTTGAAATATTTAGCCCATTTCCATGTAACATAATTACTAATTTAGTTGCCTGCTTGTTTTATATTTTCTTTCTTGTCTTCTTCTGAATTTATCACATATTCTATATCCAATTTTTTTCTGTATTCATTTGTTACACATTCTTTTCTTTTAGTGGTTACCCTAGATATTTTCTTATTCATCCTTCACTTAACACAATTTTCATACATATACTTTTACTACTTCCTCTATAATGCCAGAATCATAGAACACTGCTGAGTAGCAGTTTTGCTATGAAGGAGACTACCTCTGGTTTGTCCCTGTTCCTAGGATGAGACTCTGCAGAGCCTTCATTTCAAAAGCTAGCAGATCGTTATCTTCTAGGTACCTAGATACTATAAGAATTGCTTTGTTTTTAAGAGACTTCTGGTTTAGCTCTCTAGCCTAAGCAGCTTCAGAATTTGGCAAATGTCTACGGGGGAAGAAACTGGGTGTGTTGAAAATCATCAGTGTGTATTCACCACTTCCTCAAACGCTTTCAACTCTCACCTATTGTTCTCAAGTCGCTTCCCCTAGAGAATCTTTATCTCAACACCATAGGACTAGAAAATATCCCAATCTCCTTTTCTGAGATTTTGGTTTATCTCTTCCGCCCAGCTGAACTACAGAATTTAGGAATATACTGAGGGCGTTCTCTGTGTTTAAAGGCCCCTCATATTTCCAATCTGCCACTCAGGCTGCAGCCCAAAGGCCTCCTCTACTCTGTACCCAGGAAAAACAATGATCAGCTGCAGACCTCTCAGCTCACTTGTGAAAGGTATTCCCCCAGGGTGCAAAATTTTGCTTTCTTTAATCATTTTTACACCCATTGTTCTCTATCGCTAAATATATAAATTTTGTAAATTACCTGGCTTTTCTAGTTGTTTTATTAAGAGTCTTGGACTACCAAGAACTACTGCATCCTATCCCCCAAAACGTTCTAATTCCATTTGAATAGTAAGTCTTCCACAACTATAAATCTATGAGTTGAAATAATTTGTTGATGACTTTAATTTCAAAATAAGACACAAGATCACTTACCACTTGAGGACAGAGATGGAGAGTTAAGATTTGAGAACAGGAAAAAATAGAGAAACGTAGCCCTGAGAAAATCAACCATTATGAAACAACAGAAAACGTGTCAGTTATATATTATCAGACTATATATTTAAAAAGTATTCCATAGAAGGAATTCACTGGCCGTCGTTTTACAACGTCGTGACTGGGAAAACCCTGGCGTTACCCAACTTAATCGCCTTGCAGCACATCCCCCTTTCGCCAGCTGGCGTAATAGCGAAGAGGCCCGCACCGATCGCCCTTCCCAACAGTTGCGCAGCCTGAATGGCGAATGGAAATTGTAAGCGTTAATATTTTGTTAAAATTCGCGTTAAATTTTTGTTAAATCAGCTCATTTTTTAACCAATAGGCCGAAATCGGCAAAATCCCTTATAAATCAAAAGAATAGACCGAGATAGGGTTGAGTGTTGTTCCAGTTTGGAACAAGAGTCCACTATTAAAGAACGTGGACTCCAACGTCAAAGGGCGAAAAACCGTCTATCAGGGCGATGGCCCACTACGTGAACCATCACCCTAATCAAGTTTTTTGGGGTCGAGGTGCCGTAAAGCACTAAATCGGAACCCTAAAGGGAGCCCCCGATTTAGAGCTTGACGGGGAAAGCCGGCGAACGTGGCGAGAAAGGAAGGGAAGAAAGCGAAAGGAGCGGGCGCTAGGGCGCTGGCAAGTGTAGCGGTCACGCTGCGCGTAACCACCACACCCGCCGCGCTTAATGCGCCGCTACAGGGCGCGTCAGGTGGCACTTTTCGGGGAAATGTGCGCGGAACCCCTATTTGTTTATTTTTCTAAATACATTCAAATATGTATCCGCTCATGAGACAATAACCCTGATAAATGCTTCAATAATATTGAAAAAGGAAGAGTATGAGTATTCAACATTTCCGTGTCGCCCTTATTCCCTTTTTTGCGGCATTTTGCCTTCCTGTTTTTGCTCACCCAGAAACGCTGGTGAAAGTAAAAGATGCTGAAGATCAGTTGGGTGCACGAGTGGGTTACATCGAACTGGATCTCAACAGCGGTAAGATCCTTGAGAGTTTTCGCCCCGAAGAACGTTTTCCAATGATGAGCACTTTTAAAGTTCTGCTATGTGGCGCGGTATTATCCCGTATTGACGCCGGGCAAGAGCAACTCGGTCGCCGCATACACTATTCTCAGAATGACTTGGTTGAGTACTCACCAGTCACAGAAAAGCATCTTACGGATGGCATGACAGTAAGAGAATTATGCAGTGCTGCCATAACCATGAGTGATAACACTGCGGCCAACTTACTTCTGACAACGATCGGAGGACCGAAGGAGCTAACCGCTTTTTTGCACAACATGGGGGATCATGTAACTCGCCTTGATCGTTGGGAACCGGAGCTGAATGAAGCCATACCAAACGACGAGCGTGACACCACGATGCCTGTAGCAATGGCAACAACGTTGCGCAAACTATTAACTGGCGAACTACTTACTCTAGCTTCCCGGCAACAATTAATAGACTGGATGGAGGCGGATAAAGTTGCAGGACCACTTCTGCGCTCGGCCCTTCCGGCTGGCTGGTTTATTGCTGATAAATCTGGAGCCGGTGAGCGTGGGTCTCGCGGTATCATTGCAGCACTGGGGCCAGATGGTAAGCCCTCCCGTATCGTAGTTATCTACACGACGGGGAGTCAGGCAACTATGGATGAACGAAATAGACAGATCGCTGAGATAGGTGCCTCACTGATTAAGCATTGGTAACTGTCAGACCAAGTTTACTCATATATACTTTAGATTGATTTAAAACTTCATTTTTAATTTAAAAGGATCTAGGTGAAGATCCTTTTTGATAATCTCATGACCAAAATCCCTTAACGTGAGTTTTCGTTCCACTGAGCGTCAGACCCCGTAGAAAAGATCAAAGGATCTTCTTGAGATCCTTTTTTTCTGCGCGTAATCTGCTGCTTGCAAACAAAAAAACCACCGCTACCAGCGGTGGTTTGTTTGCCGGATCAAGAGCTACCAACTCTTTTTCCGAAGGTAACTGGCTTCAGCAGAGCGCAGATACCAAATACTGTTCTTCTAGTGTAGCCGTAGTTAGGCCACCACTTCAAGAACTCTGTAGCACCGCCTACATACCTCGCTCTGCTAATCCTGTTACCAGTGGCTGCTGCCAGTGGCGATAAGTCGTGTCTTACCGGGTTGGACTCAAGACGATAGTTACCGGATAAGGCGCAGCGGTCGGGCTGAACGGGGGGTTCGTGCACACAGCCCAGCTTGGAGCGAACGACCTACACCGAACTGAGATACCTACAGCGTGAGCTATGAGAAAGCGCCACGCTTCCCGAAGGGAGAAAGGCGGACAGGTATCCGGTAAGCGGCAGGGTCGGAACAGGAGAGCGCACGAGGGAGCTTCCAGGGGGAAACGCCTGGTATCTTTATAGTCCTGTCGGGTTTCGCCACCTCTGACTTGAGCGTCGATTTTTGTGATGCTCGTCAGGGGGGCGGAGCCTATGGAAAAACGCCAGCAACGCGGCCTTTTTACGGTTCCTGGCCTTTTGCTGGCCTTTTGCTCACATGTTCTTTCCTGCGTTATCCCCTGATTCTGTGGATAACCGTATTACCGCCTTTGAGTGAGCTGATACCGCTCGCCGCAGCCGAACGACCGAGCGCAGCGAGTCAGTGAGCGAGGAAGCGGAAG

*Next generation sequencing and de novo assembly of plasmid performed by the CCIB DNA Core Facility at Massachusetts General Hospital Boston (MA, USA).
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