[bookmark: _Hlk41913902]Figure 1:  Complete Plasmid Sequence of MRA-1265

>MRA-1262 lot 6341616 complete plasmid sequence (9828 base pairs)
TGTAAAACGACGGCCAGTTAATACGACTCACTATAGGGGACGATCGGTCGTGCACTGCCGGCGTCGACGAAGTACTTCTCGCGAGCGCGCCCGCGGCGGCCGTCTAGAGAATTCAGATCTACTAGTGTTAACATGGGATCTGGATCTGGTGGTGGTGGAACCGGTGTGAGCAAGGGCGAGGAGGATAACATGGCCATCATCAAGGAGTTCATGCGCTTCAAGGTTCACATGGAGGGCTCCGTGAACGGCCACGAGTTCGAGATCGAGGGAGAGGGAGAGGGAAGACCATACGAGGGAACCCAGACCGCAAAGCTGAAGGTGACTAAGGGTGGTCCACTGCCCTTCGCCTGGGATATTCTGTCCCCTCAGTTCATGTACGGCTCCAAGGCTTACGTGAAGCACCCCGCCGACATCCCCGACTACTTGAAGCTGTCCTTCCCCGAGGGCTTCAAGTGGGAGCGCGTGATGAACTTCGAGGACGGCGGCGTGGTCACAGTGACCCAGGACTCCTCCTTGCAGGACGGCGAGTTCATCTACAAGGTGAAGCTGCGCGGCACCAACTTCCCCTCCGACGGCCCCGTAATGCAGAAGAAGACTATGGGCTGGGAAGCCTCCTCCGAGCGGATGTACCCCGAGGACGGCGCTCTGAAGGGCGAGATCAAGCAGAGGCTGAAGCTGAAGGACGGCGGCCACTACGACGCTGAGGTCAAGACCACCTACAAGGCCAAGAAGCCCGTGCAGCTTCCCGGCGCTTACAACGTCAACATCAAGTTGGACATCACCTCCCACAACGAGGACTATACCATCGTGGAACAGTACGAAAGAGCTGAGGGTAGACACTCTACCGGAGGAATGGACGAGCTGTATAAGGGCCACGTGGGCCTGTCTGGAGGATCTGGAGGAGAACAAAAATTAATTTCTGAAGAAGATTTAGCTGCTGAACAAAAATTAATTTCTGAAGAAGATTTAGCTGCTGAACAAAAATTAATTTCTGAAGAGGATCTTTGCGCATAAGCATGCACTTATTGAAGAAAAAAATATATTCTTATAATTAGTAAATTAATTTTAACTTTTTCGGTATTTTCACCTCCATATATATCTCTTTTAGTAGTATTGTATTAATACTTATATTACTTAAAAATATAGTTAATCTAAAAATGAACGAATTAAATTATCCTTCACAAGATTAAATAAATGAGACTATCATTAAGGGTAAAAAAAAATAAACGCCTTCAATGGATAATGTATAGTGGATGTAGTAATACAAGTTACATGCGATGTTTTACTATTTAGTCATATCCAGGAATAAACATACTTCTTATAAAAGCTCCTTTTTCTTTTTAAAATTAGCACATCCTTATATACATTATGCACATTTATGTATGAAAATTATTCTCACATATTGCAAAGAGGGGAATCATCCATTTTGTTGTGCTAAGCACCAGCTGCTTCGAAGTAATATTTTGTTGGTGAGCTTAAAAACTTTTAATATTGTTTGTGCAAAATTTTTGCTAAGAAAATAATTTTATGAGTCATATTAGAAGTTCATTGAATTTGTTATATAAAATAAATTTTATATTCTGCCTATTTTATGTACAACAAATTGCGGAATTGTACATAATATAATATGAAAAATATATGGCTTTAAATTATAATTGCCAAATAAAATAGGGAGGGGCCGCCCCCAAGCCCTCAAAGGGTGCATACTATGTTTATAATATATTATTATATAGCATTATATTAGCATTATATATATTTGTTATTTTACAATACATTCATTTTGCGTGGGGCAATGCAGTTGCGCTCCTTTTCAGTTCATATTTTTGCAAATAATTGCACTTTCGGAAATTTGAAAAAATATAAAACCCATAAAAAGGTGGAATACAAAACATTTTTTGCATTATCGAAGCATATAAATATGTATATATATTATGCAGACTATATTATGACTATCCTTGCCAATAAAAAAAAAATATTATATAAAGGGGACCCCATATATAGGTATATATAATAGCTGCTTTAACTAAGGGGCTAATAAATGGCCCCGTATTTTGTTTTTTTTATAGCTAATAATAAAAATAAAAAAATAAAAAGTACGAACTTTAGTCCCATAAATTAAGAAGTATATATGCTTATAAAAAGGATAACAAATAAATTAATGATAACTCAAATAAATTAATTTTCATGCAAAAAAATATTTAAAAAAGAATATATATATTAAGAAAAATAATTATAAATATTATTTACATATATATACCATAATATATACCCCCTTTTGATTATATATATATAATATTATATATTTTTCTTTAGAGAAAAAATAAATAGTGTTATTTCCTATTATATATCGTAGTTAATTTTAATAATTTACAATACACTATATTTCTTATTTTATATAAAATATATTTATAATTAATTTTTTTATATTATATGTATATATTTTAATTGCATTCTCCTTTTTTAATAAAAATTTTACCCAATTGTTATAGAGCTTGTTATTATTATATAATAACAATATAAGAATATTTTTTATATAACATTAAAAAAAATTAACATATTTTTTATTTTTTTTAAATATTTATTCCAATTTATTTTTAACGGTCAAATTGAAGAAATATATAGATATATATTTATTGCTTAAATTATAAGTATATGTTTTTTTAAAAAATTAAAGCCCAAAACATATTTCTTTGTATTATATACATTTTTGCATTTTACACTATTTTGCCATAAGCACATTAAATATATATATATATGCTTGTAGCAAAACGATTAAATAAAATAATTACCAACATTATTATCCCAATAAATTACAATTACAATTATTTAAATATGGGACATATGTCTGTGAGTAAAGGAGAAGAACTTTTCACTGGAGTTGTCCCAATTCTTGTTGAATTAGATGGTGATGTTAATGGGCACAAATTTTCTGTCAGTGGAGAGGGTGAAGGTGATGCAACATACGGAAAACTTACCCTTAAATTTATTTGCACTACTGGAAAACTACCTGTTCCCTGGCCAACACTTGTCACTACTTTCGGTTATGGTGTTCAATGCTTTGCGAGATACCCAGATCACATGAAACAGCATGACTTTTTCAAGAGTGCCATGCCCGAAGGTTATGTACAGGAAAGAACTATATTTTTCAAAGATGACGGGAACTACAAGACACGCGCTGAAGTCAAGTTTGAAGGTGATACCCTTGTTAATAGAATCGAGTTAAAAGGTATTGATTTTAAAGAAGATGGAAACATTCTTGGACACAAATTGGAATACAACTATAACTCACACAATGTTTACATCATGGCAGACAAACAAAAGAATGGAATCAAAGTAAACTTCAAAATTAGACACAACATTGAAGATGGAAGCGTTCAACTAGCAGACCATTATCAACAAAATACTCCAATTGGCGATGGCCCTGTCCTTTTACCAGACAACCATTACCTGTCCACACAATCTGCCCTGTCGAAAGATCCCAACGAAAAGAGAGACCACATGGTCCTTCTTGAGTTTGTAACAGCAGCAGGGATTACACATGGCATGGATGAACTATACAAAGGCGCCTAAGGATCCTAGCTAAAAGGTGTGCAAGCCCGTTTAAGGATTATTAAATGGCTAGTAAAAGAAATAATAATAATAAAAAATAATAATAAAATATATTGAACTATCTAAATACACATAATACAGAGCACCCATGATGTAAAATAATAAATGGGAATACAAATGGATAGTACAAAATACATTCTATAATAAAAATTCCTTAATATAAAACAATTTTAAGTCGATAAAGCAAGCATATTATCTGAAAATCGAACTTAGGATCGTTTTTGTTTTTGGCCAATTAAAGATAACATCAACATTGATAGCGATATAGCGAAAAGCATTTAGTAATTAATCGAATAATATATTTATTTCTTATTTATTTTATCGTTTAAAAGTAATTTCATACAAATTCTAAAAAAAATAATTTTTTATTTGAAAAATTAAGAACAAGACATCAAAATAAAAATTTATAAGTATATAATTAATGAAAAATAAAAATTTTTTAAATATACTTTTTATGTAACAAAAAAATATACGTGAAAAAGCATCATTACAAATATGATATCCGGAGCTCGAAATTGAAGGAAAAAACATCATTTGTGTTTATATGTTTTTTTTTAATTTTTCAACTTTTTTTATTTAACTATGCTAATCATATTATAAACATTTTAAAAATCAAGTCCAACTATTTATGAATCATTGAAGAGACAACATAATTATAACAGTAAAAATAATAATAATAATAATAATTTTGTCTTATTGTTTCAAACATATTATGTTCCATAAATATCTAAATTTTTAATATGGTCATAAATTCATAGGATTTAATTTATATAAAATATGGCTATTCATACTAGCCATTTTATGTGTGTAAAGTTTTTTTTTCTGAACAAAAAATAAAATGTTCATAATTTTAGCTATTTACCTGCATGTGCATGTACAAAAAAAAATATGCACACAACATACACATTTTTACAGTTATAAATACAATCAATTGGTATAAATATATAAGTAAGAAAGCGCTAGCCTAAACACAGTAGTATCTGTCACCAAAGTCACCCAACCCTGGAACTAGATACTTGTTTTCATCCAGTCCTCTGTCGAGGGCACCAGTAACAATTCTGACCTCTGGGAAGGCGGCATGGTATTTTTCAATCCCTTCCTTACTACAGATTAGGTTTAAGAAGTAAATTCTCTCTGGCTTAACACCTCTCTTAATCAAGACTTCTGTAGCCATGATAGCACTACCTCCGGTTGCCAGCATTGGGTCTAATAGAAAGACATACCTTTCAGATATATCCTCTGGTAATTTTTCGTAGAATAACTTTGGTAAAGCAGTCTCCTCGTCCCTTTGAATTAAAATTTTACCGATACGCACAGACCTACAACAGTCTCTTAATCCTTGCTCCATTGATTCACCAGCTCTGACAATGGAAACACCACAGATTTTACCCATGAATGAGACACCTTCAAAGTTTTCGTTGGTGTCAGTTTCCACAATTTGCTTTTGCACAGGTAGATGGTTCAAACCTTCTTCAACCAACAATCTGATGATTCTATCGGAGTAGAAAATGAAATCAGGTCTAGTTGTATTCTTATTTCTGATGATGGTGTAAAGACCCAGCAGTTGATTTGTTTGAGGTAGCAAGTAGACGTTCTTAAATGGTTCCGAAGCCTCACCAATATCTTCAAACCAATCTTGAGGTCTTTCATCAATAAATTGTTTCATAATCTTTTTACACCTCTCATCATCAACAACAACAACCTCGTGACCTCTAGTTTGTAAATACTTCTCGCCCTTACTTTTGAAATTCACGTTCTCACCGACAACACAGCGAGGAATACCATACATGATGATTGCACCAGTACACATATCGCATGGAGACAGCGTCGTGTAAAGAGTGGTATCTTTGTAGACTTTGCCCTCTAATCTCCCACAGTTTTCCAAAGTGGAGATTTCACCATGTAGTGTGGCGGAACCCTTTTGAAATCTCATGTTGTGACCACGACCGAGAACACTTCCGTCTTTGTTATTGATAAGACATCCGCCAATAGGAACACCACCCTCTTTGTAACCCAAGGCCGCCTCCTCATAGGCAATGTCCATACCCTTCTGATCCCACTTGCTTGCCATTCCCCCTGTCACACTAGCACTTCCACCTCCACCAGATCCACCTCCTCCACTAGCATCATTCTTCTCATATACTTCAAATTTGTACTTAATGCCTTTCTCCTCCTGCACATCAGAGAGAACACCTGGGTATTCTGGCAGAAGTTTATATTTCTCCAAATCAATTTCTGGAAAAAACGTGTCACTTTCAAAGTCTTGCATGATCCTTGTCACAAATAGTTTAAGATGGCCTGGGTGATTCATGGCTTCCTTATAAACAGAACTGCCACCAACTATCCAGACCATGTCTACTTTATTTGCTAATTCTGGTTGTTCAGTAAGTTTTAAGGCATCATCGAGACTTCTGGAAAGAAAATGGGCTCCTTGTGGTGGTTCCTTGAGTTCTCTGCTGAGAACTAAATTGATTCTACCCTTCAAAGGTCGATTCTTCTCAGGAATGGAGAACCAAGTCTTTTTACCCATAATCACCAGATTCTGTTTACCTTCTACTGAAGAGGTTGTGGTCATTCTCTGGAAATATCTAAATTCGTTCCTGAGCGGAGGCCAGGGCAGGTCTCCGTTCTTGCCGATGCCCATGTTCTGAGACACAGCGACGATGCAGTTTAGCGAACCAACCATTTTGTAATCTGCAGGTGTGTATTTATATATATAAGCAATATACAAATGAAAATACTATTATAAAACGGAAACTCAAAAAATGTTGAAACAAATAGTCAATTTTTAAAATGAATGTGTAAATTGTTTAAGTTTTATGACAAAAAAAGGAAAAGTGTATATAAAATAAAAATTGGAAAAAATTTATATATTACATGCCATATAATACCATTTATTTACTATTTATATCTTAATATAAAAAATTGTAGCAAAAATATATAATCGTATTTTATATATTTAATATTATATAACCCCTTAAAAAAAAAATTTAATTGAAAAAATTTTAATTTATGCACTTTTTTATTGTATTATATATATTCCGTTATTTTAATTACACATAAACTTAATAGAAAAATTAATTCGCGCTAAATAAAAATTATAGGGCTATATATGATGGGATCATATTCTATCTTTCTCTTTTTCAAATTCTTTATATTTTAGAATACAAATCGCTTTAAACAATAAAAAAGAGGTATATCCTACCCGAATTGACACACACAATAAATAATAAATATATAAATAATAAAAATATAAATATATAAATTATAAATATATAAATTATATATATAAATATATTAACATGTGTGTATTTGTTAAAATTGATATTAAACAGCTTTGCATGGGGAAGAGTGGCTTTTATAAGCGAATCATATAATACAGTGTTAATTTTAATATATAAAATATAATTTCCTTAAATTGTTATTTAACATTTTTAATTGCCTACCCAAGGTAATATAATATCCAAATGACAATCAAAGATAAATGAAATACCGCTCCATTTTTCCTATATATCCATTTTCATTTTGTGTAAATGTTCATAAAATTTTATCATATACTCATAAAAAACAGGGGAAAAATGAAAAAATGAACGTCCACCCCGTGTGAATATGCTCATTTTGTATACTGATCATTTAACTAAGGGGCTAATAAATGGCCCCGTATTTTGTTTTTTTTATAGCTAATAATAAAAATAAAAAAATAAAAAGTACGAACTTTAGTCCCATAAATTAAGAAGTATATATGCTTATAAAAAGGATAACAAATAAATTAATGATAACTCAAATAAATTAATTTTCATGCAAAAAAATATTTAAAAAAGAATATATATATTAAGAAAAATAATTATAAATATTATTTACATATATATACCATAATATATACCCCCTTTTGATTATATATATATAATATTATATATTTTTCTTTAGAGAAAAAATAAATAGTGTTATTTCCTATTATATATCGTAGTTAATTTTAATAATTTACAATACACTATATTTCTTATTTTATATAAAATATATTTATAATTAATTTTTTTATATTATATGTATATATTTTAATTGCATTCTCCTTTTTTAATAAAAATTTTACCCAATTGTTATAGAGCTTGTTATTATTATATAATAACAATATAAGAATATTTTTTATATAACATTAAAAAAAATTAACATATTTTTTATTTTTTTTAAATATTTATTCCAATTTATTTTTAACGGTCAAATTACGCGTGGGCCCCCTAGGTACGTATCTCGAGCCCGGGAAGCTTATCGATGGTACCGTTTAAACGAAGTACTTCGTCGACGACGTCGTGCACGACCGATCGTCCCTTTAGTGAGGGTTAATCATGGTCATAGCTGTTTCCTGACTCGCTGCGCTCGGTCGTTCGGCTGCGGCGAGCGGTATCAGCTCACTCAAAGGCGGTAATACGGTTATCCACAGAATCAGGGGATAACGCAGGAAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGAGATTATCAAAAAGGATCTTCACCTAGATCCTTTTAAATTAAAAATGAAGTTTTAAATCAATCTAAAGTATATATGAGTAAACTTGGTCTGACAGTTACCAATGCTTAATCAGTGAGGCACCTATCTCAGCGATCTGTCTATTTCGTTCATCCATAGTTGCCTGACTCCCCGTCGTGTAGATAACTACGATACGGGAGGGCTTACCATCTGGCCCCAGTGCTGCAATGATACCGCGAGACCCACGCTCACCGGCTCCAGATTTATCAGCAATAAACCAGCCAGCCGGAAGGGCCGAGCGCAGAAGTGGTCCTGCAACTTTATCCGCCTCCATCCAGTCTATTAATTGTTGCCGGGAAGCTAGAGTAAGTAGTTCGCCAGTTAATAGTTTGCGTAACGTTGTTGCCATTGCTACAGGCATCGTGGTGTCACGCTCGTCGTTTGGTATGGCTTCATTCAGCTCCGGTTCCCAACGATCAAGGCGAGTTACATGATCCCCCATGTTGTGCAAAAAAGCGGTTAGCTCCTTCGGTCCTCCGATCGTTGTCAGAAGTAAGTTGGCCGCAGTGTTATCACTCATGGTTATGGCAGCACTGCATAATTCTCTTACTGTCATGCCATCCGTAAGATGCTTTTCTGTGACTGGTGAGTACTCAACCAAGTCATTCTGAGAATAGTGTATGCGGCGACCGAGTTGCTCTTGCCCGGCGTCAATACGGGATAATACCGCGCCACATAGCAGAACTTTAAAAGTGCTCATCATTGGAAAACGTTCTTCGGGGCGAAAACTCTCAAGGATCTTACCGCTGTTGAGATCCAGTTCGATGTAACCCACTCGTGCACCCAACTGATCTTCAGCATCTTTTACTTTCACCAGCGTTTCTGGGTGAGCAAAAACAGGAAGGCAAAATGCCGCAAAAAAGGGAATAAGGGCGACACGGAAATGTTGAATACTCATACTCTTCCTTTTTCAATATTATTGAAGCATTTATCAGGGTTATTGTCTCATGAGCGGATACATATTTGAATGTATT
